Virologia

AA szekcidba 5 eldadast jelentettek be. A tarselnokok
BAKONYI TAMAS és HARRACH BALAZS voltak.

Az elsé két el6adasban a Hepatitis E virus fertdzott-
ség nyulak és sertések magyarorszagi eléfordulasarol
szamoltak be. A bevezetében elhangzott, hogy a virus
a Hepeviridae csalad Ortohepev. nemzetségének A cso-
portjaba tartozé RNS virus. Négy genotipusa ismert,
az 1-es és 2-es genotipust kizarélag emberben, mig
a 3-as és a 4-es genotipusba tartozé torzseket ember
mellett kUlonbozd allatfajokbdl is kimutattak. A fertd-
zés allatrol emberre tobbnyire bélsar illetve his dtjan
terjed. Korabbi vizsgalatok szerint a fert6zés hazank-
ban is el6fordult sertésben, vaddiszndban és vadonéld
kérédzbkben.

Az elsé beszamoléban KaNizsal KRISZTIAN, NEMET ZolL-
TAN LAszLO, RusvAal MIKLGS, HORNYAK Akos, BAKONY! TAMAS,
LAczay PETER és FORGACH PETRA a nyulak hepatitis E
virusfertézottségének magyarorszagi vizsgalatardl
szamoltak be. Két integracid hazinyulltelepérdl szar-
mazé vérmintak szeroldgiai vizsgalata soran az egyik
esetében 6 telepbdl 5-ben mutattak ki Hepatitis E virus
fert6zést, mig a masik integracié negativnak bizonyult.
Emellett 3 terlletrdl szarmazé mezei nyll vérmintak
vizsgalata soran nem mutattak ki fert6zést. Tovabbi
vizsgalatokban 30 elhullott nyll kozUl 7 esetben, mig
vagohidrél szarmazd mintak 42%-aban tudtak a virust
kimutatni RT-PCR moddszerrel.

48 pozitiv minta szekvenciavizsgalata soran 15 kulon-
b6z4 virusvaltozatot talaltak, valamennyi nyulspecifi-
kus variansnak bizonyult. A viruskimutatasi eredmé-
nyekbdl azt a kovetkeztetést vontak le, hogy a nyulak a
vagohidra kerulés elbtt 1-2 héttel, 9 hetes koruk korul
fert6z6dnek a virussal. A virust a hGsbdl is kimutattak.
A PCR-vizsgéalatokat egy rovid génszakaszon végezték,
igy a nyulakat fert6z4 torzsek zoonotikus potencialja
nem volt egyértelmdU. E kérdés tisztazasa tovabbi vizs-
galatokat igényel.

A téma masik eldadasaban SAM GALLAGHER, FERENCZY
DAVID, BAKONYI TAMAS, LAczAY PETER és FORGACH PETRA a
Hepatitis E virus fert6zés idébeli lefolyasardl szamol-
tak be egy magyarorszagi sertéstelepen végzett vizs-
galataik eredményei alapjan.

A szeroldgiai (ELISA) és nukleinsav-kimutatasi
(RT-PCR) moédszerrel elvégzett vizsgalatok célja rész-
ben a sertések fert6z6dése idépontjanak és a virus
Urités hosszanak a meghatarozasa volt. Emellett vizs-
galtak a vagdhidra kerlld sertések virus hordozasat és
virus Uritését, amibdl az endémias fertdzés altal jelen-



tett élelmiszerbiztonsagi kockazatra keresték a valaszt.

A szeroldgiai vizsgalatok eredményei szerint 10 hetes
korban a malacok 10%-a, 12 hetes korban 0%-a, 16
hetes korban 100%-a, 20 hetes korban pedig 90%-a
volt pozitiv. Ugyanakkor a kocdk 80-85%-a bizonyult
fert6zottnek. Ez azt mutatja, hogy a malacok a battéri-
ardl a hizlaldaba kerUlés koruli idépontban fertézédnek
a virussal. A kolosztralis immunitads 6-7 hetes korukig
megvédi ket a fert6z8déstdl. A viruskimutatasi vizs-
galatok soran a fert6zés feltételezett idépontjatdl 3
hénapon at osszesen 19 alkalommal gyUjtottek bél-
sarmintakat. Az eredmények szerint a fertdzés lassan
terjedt, ezaltal a vagdhidra kerlld csoportokban is vol-
tak virushordozd, viruslritd egyedek. Az eredmények
alapjan a HEV okozta élelmiszer-biztonsagi kockazatok
csOkkentése érdekében szlkség lehet a szabalyoza-
sok felllvizsgalatara. A fertézések zoonotikus jelents-
ségének pontosabb megitéléséhez szlkség lenne a
jelenlegi 148 bazisparnal hosszabb génszakasz vizsga-
latara. Ennek kidolgozasa folyamatban van. Hozzaszo6-
lasban elhangzott, hogy az Egyesult Kiralysagban 628
vagohidi sertés 92,8%-a volt szeropozitiv. A sertések
béltartalmabdl 15, mig a vérsavojabol pedig 3%-ban
mutattak ki a virust. Azt a kovetkeztetést vontak le,
hogy a taplaléklancba virémias sertések kerllinek.
A szekvenciavizsgalatok eredményei azt mutattak,
hogy a sertéstorzsek kilonbdztek a dominans human
torzsektdl. Ezért azt a kovetkeztetést vontak le, hogy
az ottani emberi fertdzések f6 forrasa nem a ser-
tés. Kérdésre valaszként elhangzott, hogy kvantitativ
PCR-vizsgéalatok szerint a hldsban a virus mennyisége
2,5-szer kisebb, mint a majban.

VALKO ANNA, CSAGOLA ATTILA, TUBOLY TAMAS, DAN ADAM,
URSU KRISZTINA, Biksl IMRE és Kiss KRISZTIAN a sertések
enteralis megbetegedéseiben szerepet jatszo virusok
hazai kimutatasarél és elterjedtségik felmérésérdl
szamoltak be.

A kutatas célja annak vizsgalata volt, hogy hasmenést
mutatd sertések bélsarabdl milyen virusok mutathatok
ki. A patogénnek ismert virusok kézUl a corona-, rota-,
boca-, adeno-, circo- és calcivirusokat, mig a tisztazat-
lan patogenitasl virusok kdzUl pedig az astro-, kobu-,
toro- és Torque teno virusokat vizsgaltak PCR-mod-
szerrel. Ezidaig 13 sertésteleprdl 296 hasmenéses és
tinetmentes allatbdl szarmazd bélsarmintat vizsgal-
tak meg PCR moddszerrel a kiilénboz6 virusokra. A min-
tak 5 csoportbdl, 1, 2 és 3-4 hetes szopds malacokbdl,
névendékekbdl és kocakbdl szarmaztak. A Coronaviru-
sok k6zUl a TGE és a delta coronavirus virus kimutata-
sara iranyuld vizsgalat 213 minta esetében negativnak
bizonyult, a jarvanyos hasmenés (PED) virusat viszont
1 mintaban ki tudtak mutatni. A kobuvirus kivételé-
vel a tobbi virusra eddig 94 mintat vizsgaltak. Pozitiv

eredményt 93 esetben kaptak a kbvetkezd megoszlas-
ban: 25 boca-, 20 Rota A, 19 astro-, 12 calici-, 6 Rota
C, 4 Torque teno-1, 3-3 adeno, circo, valamint 1 Torque
teno virus-2. A eredményekbdl kiderilt, hogy a has-
menésben szerepet jatszd virusok tobbsége elSfordul
Magyarorszagon. Kérdésre valaszolva elhangzott, hogy
entero- és reovirusok kimutatasara iranyuld vizsgala-
tokat nem végeztek. Egyéb bakterialis és parazitas fer-
t6zések kimutatasat a mintakbdl nem kisérelték meg.
A szopds és valasztott csoportok kdzott a virusok eld-
fordulasaban nem talaltak kilonbséget. Kevert ferté-
zést tobb esetben kimutattak.

MAROSI ANDRAS, FORRO BARBARA, FELDE ORSOLYA, ERDELYI
KAROLY, GYURANECZ MIKLOS és BAKONYI TAMAS a veszett-
ség virussal fertézott egerek gyulladascsokkents és
hatbanyagokkal tortént kombinacids
kezelésének vizsgalati eredményeirdl szamoltak be.
A kutatbcsoport az elmult évben mar beszéamolt
kilonbozd hatbanyagok veszettségvirus
in vivo szaporodasat gatlé hatdsanak vizsgalatairdl.
Aleghatékonyabb kombinaciénak az interferon-béta és
sorafenib kombinaciét talaltak. A kutatas célja veszett-
ségben beteg emberek részére kombinalt antiviralis
gybégykezelés kifejlesztése.

Az in vivo vizsgalatokat két kisérletben hajtottak
végre. A vizsgalatokat 6 hetes, C57B1/6 ndstény egere-
ken végezték. A fertézéshez 1-es genotipusl denevér-
bél szarmazd virustorzset hasznaltak. Az elsd kisérlet-
ben az egereket LD, dézissal fertézték, majd 3 gatl6
anyaggal a 8 napon at tartd kombinacids kezeléseket
az egyes csoportokban a fertézés napjan, a 2. és a 4.
napon kezdték el. A kezelések hatdsara nem csokkent
az egerek testtomege, viszont a kezelések szignifikan-
san javitottdk az egerek talélési esélyeit. A elhullott
egerek agyvelejében kimutatott virusmennyiség nem
kllénbozott szignifikdnsan a kontrollok és a kiilonb6z4
idépontokban kezelt allatoknal. A kezeletlen csoport-
ban a tulélés 46%, ezzel szemben a fertdzés napja-
tél kezelt csoportban a tGlélék ardnya 62%, a 2. naptdl
kezelteknél 69% és a 4. naptdl kezelteknél pedig 77%
volt. A masodik kisérlet sorozatban 5 gatlé anyagot
és interferon-alfat és -bétat kilonb6zd kombinaciok-
ban vizsgaltak. A virusdézis 100 LD, volt, a hatéanya-
gokat a fertézést kovetd 4. naptdl 8 napon at adtak.
A kezelések utan fél 6raval a vér-agy gat megnyita-
sara mannitolt adtak az egereknek. A kisérleteket a
28. napon zartak le. Az agyvelében a virusok mennyi-
ségét kvantitativ PCR-moddszerrel és immunhisztoké-
miai modszerekkel vizsgaltak. A fertdzést talélé egerek
vérében az ellenanyagok kimutatdsat virusneutrali-
zacidval vizsgaltadk. A kezelések ebben a csoportban
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antiviralis

sem volt hosszabb a kezelt dllatoknal. A kezeletlen és



kezelt egerek agyvelejébdl kimutatott virus mennyi-
sége sem kulonbo6zott szignifikdnsan. Nem specifikus
hatasként megfigyelték, hogy a kezelések hatasara az
egerek testtomege folyamatosan csokkent, tobb allat-
ban pedig elhullast is megfigyeltek. A tUlél5, szero-
pozitivva valt egerek 1/3 -anak agyvelejébdl a virust ki
tudtdk mutatni. Az eredmények alapjan Ggy vélik, hogy
a vizsgalt gatld szereknek van in vivo virusszaporodast
gatldé hatésa, ezért a kombinacids terapia j6 megkod-
zelités lehet a klinikai veszettség gyodgykezelésében.
A kezelés mdbdjat azonban optimalizalni kell a legjobb
hatas és a toxicitas elkerllése érdekében.

SzILASI ANNA és BALKA GYULA a macska-retrovirusokkal
végzett vizsgalatairél szamolt be. A macskak retrovi-
rusok okozta fertézései kozil a leukaemeia virus (Fel-
ine Leukaemia Virus, FelV) és a macska immundefi-
ciencia virusa (Feline Immunodeficiency Virus, FIV) a
legelterjedtebbek vildgszerte. Eurdpai adatok szerint
a FIV eléforduldsa 2-30%, mig a FelV 1,0-15 % kozott
mozog. A kutatasok célja a két virus elb6forduldsanak
felmérése Magyarorszagon, a FIV-pozitiv mintakbol
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genotipus meghatarozas és az in situ hibiridizaciés
modszer kidolgozasa. A vizsgalati mintak részben
az orszag 13 kijeldlt allatklinikajardl, részben pedig a
Patoldgiai Tanszékre beérkezd hullaanyagbdl szarmaz-
tak. A klinikdkon tlUneteket mutaté és tlnetmentes
héazi macskakbdl vérmintat vettek, helyben elvégez-
ték az FelV-re és FIV-re irdnyuld gyorstesztet, majd a
vérmintakat és az adatokat tovabbitottak a Tanszékre.
A tanszéki hullaanyagbdl immunhisztokémiai és in situ
hibridizaciés vizsgalatokat terveznek végezni. Ezidaig
184 vérminta szeroldgiai és PCR-vizsgalatat végezték
el, ezek soran 72 tinetmentes macska kozul 2 db FIV, 3
pedig FelLV-pozitiv, mig a betegségek tlineteit mutatok
kozUul 14 FIV, 12 FelV-pozitiv és 6 FIV- és FelV-pozitiv
egyedet mutattak ki. A him allatoknal és a 3 évesnél
idésebbek kozott a pozitivitds 3-5 szdérose volt, mint
a n3stényeknél vagy a fiatalabbaknal. Ez azt mutatja,
hogy a fert6zések fenntartdsaban elsGsorban a him
allatok jatszanak szerepet. A tovabbi vizsgéalatok folya-
matban vannak.
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