A szekcid az Ulését 2015. januar 26-an délelStt tartotta a
SZIE Allatorvos-tudomanyi Kar belgyégyaszati eléaddter-
mében. Az idei évben a szerzdk tiz el6adast jelentettek be.
A szekcid tarselnokei KovAcs MELINDA és SzaBO JOZSEF
professzorok voltak.

GASPARDY ANDRAS, MAROTI-AGOTS AKOS, PASZTOR KATA és
ANNUS KATA az 8shonos cigaja juhfajta anyai vonalait
vizsgalta mitokondrialis DNS-Uk alapjan. A cigaja az
1700-as években kerilt be Magyarorszagra. Napjainkban
a cigajak két fé csoportjat az 8sibb génrezerv és az
Gjabban 6nélld fajtaként bejegyzett tejeld valtozatok
képviselik. A kizardlag az anyai vonalon 6rokl6dd és
annak minden egyedében egységesen megtalalhatd
mitokondrialis DNS vizsgalatahoz a torzskonyvben
szerepl6 kb. 28 ezer allat kozul valasztottak kia »,legbsibb”,
a leghosszabb pedigréjd csaladokat. A juhcsaladok
genetikai valtozatossaganak megallapitasa segitheti
a szelekcidt, a tenyésztdk fajtafenntartdé munkajat.
Tovabba lehetdséget adhat a cigaja és a tobbi 6shonos
magyar juhfajta, valamint a génbankban talalhaté mas
fajtak mitokondrialis DNS szekvenciainak 6sszehason-
Iitasara.

LosoNczl ESZTER, BUDAI CSILLA, FARAGO BERNADETT, SZABO
KATALIN, MONOSTORI ISTVAN, PALINKAS PETER, MERESZ LAJOS
és PRIBENSzKY CSABA szarvasmarhasperma mélyh{tését
tanulmanyoztak stresszkondicionalast kovetben.
A szarvasmarhasperma mélyh(tésének protokolljat mar
évtizedekkel ezel6tt kialakitottak, azéta ebben csak
kisebb valtoztatasok torténtek. Azonban a felengedést
kovetben az él5 sejtek szdmanak csokkenése, ill. a
termékenyitések nem mindig kielégité eredményei
azt mutatjak, hogy a spermiumok a mélyh(tés soran
karosodhatnak. Emellett szamos bikatelep kiizd azzal
a problémaval, hogy egyes, nagy genetikai értéket
képviseld allataik spermaja rosszul fagyaszthato,
igy nem lehetséges az orokitbanyaguk értékesitése.
E nehézségek leklizdésére lehet alkalmas a reproduktiv
sejtek mélyh(tést megel6z8 stressz-elbkezelés,
amelynek segitségével a kezelt sejtek felengedést
kovetd tulélése jelentds mértékben novelhetd.
A nagy (200-400 bar) hidrosztatikus nyomaskezelés
hatadsara a progressziv motilitds szignifikansan
javult (p < 0,01). A mobdszerrel a nehezen fagyaszt-
haté spermak is megfelel6 mindségliek lehetnek
a felolvasztas utan.



LosoNczl ESzTER, HORVATH Akos, KOLLAR TIMEA, BUDAI
CSILLA, FARAGO BERNADETT, SzABO KATALIN és PRIBENSZKY
CsaBA a zebradanid (Danio rerio) ivarsejtek és embridk
stresszkezelést kovetd mélyh(tésének bevezetd
eredményeirdl szamolt be. A kildnféle kutatasok kitiind
modelldllatanak, a zebradanid ikrajanak, ill. embriéjanak
mélyhltése ez idaig sikertelen, és a spermiumok mély-
hitésére sem all rendelkezésre megbizhaté mddszer.
A nehézségek leklizdésére lehet alkalmas a reproduktiv
sejtekmélyh(itést megel§z6 stressz-elGkezelése,amelynek
segitségével a kezelt sejtek tulélése jelentds mértékben
noévelhetd. Ennek érdekében kb. 3000 embrié nyomas-
kezelését végezték el 3-3 kllonbozE nyomasértékkel
(50,100 és 200 bar), kezelésiidGtartammal (15, 45 és 90 perc)
és életkorban (4, 24 és 48 6ras embrid). A termékenyulés
utan 4 éraval végzett, 45 percen at tartd 200 bar kezelés
esetében a kelési ardny 0%, mig ugyanebben az élet-
korban a 100 bar kezelés hatasara a kelési ardny 94%
(a kezeletlen kontrollé 96%). A termékenyllés utan 24,
ill. 48 oraval végzett 90 percen at tartd 200 bar kezelés
esetében a kelési arany 96,1%, ill. 89,4% (a kezeletlen
kontrollé 96%). A nyomastolerancia-tesztek segitségével
sikerllt a stressz-elGkezelés meghatarozasa, amelynek az
Gj protokollba vald beillesztésével a zebradaniéo-embridk
sikeres mélyh(tése ismételhetd mdédon megvaldsulhat,
igy a nagy értéket képviseld, genetikailag mddositott
allomanyok fenntarthatéva valhatnak a vonal folyamatos
életben tartasa, szaporitasa nélkul is.

PRIBENSZKY CSABA, LOSONCzI ESZTER, BECKER ZSOLT és
MOLNAR D. LAszLO emlI8s embridk bedgyazddasi képessé-
gének pontosabb megitéléséhez egy (j morfodinamikai
biralati eljarast fejlesztettek ki. Hat orszag nyolc human
medddségi klinikajardl 6sszegyljtott tobb mint otszaz
belltetésre kerllt embrid fejlddésének retrospektiv
elemzésével meghataroztak az egyes osztdédasi
ciklusok, interfazisok, citokinézisek idétartamat a meg-
termékenylléstdl a nyolcsejtes, majd a blasztociszta
allapotig. Megallapitottak, hogy az egyes eseményekhez
tartozé id6tartamok jellemzdek a bedgyazddd embridkra.
Minél tavolabb torténik meg egy esemény ezen ,normal”
értékektdl, annal kisebb az esélye az embridénak az
implantalédasra. A hatarértékek meghatarozasaval
azonosithatdk a bedgyazddasra csekély eséllyel bird
embridk. A hagyomaéanyos morfoldgiai elemzésre hagyat-
kozva ezen embridk tdbb mint 30%-a belltetésre kerilt
volna. A kinetikus paraméterek vizsgalataval nagy haté-
konysaggal elkllonithet8k egymastdl azok az embridk,
amelyeknek nagy esélylk van a bedgyazddasra és azok,
amelyek csokkent életképességliek és optimalis befo-
gadd méh esetében sem képesek bedgyazddni.

SomMoskd1 BENCE, KovAcs MELINDA és CSEH SANDOR a tricho-
tecének csaladjaba tartozé T-2 mikotoxin preimplantaciés
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egérembridk fejlédésére gyakorolt hatasat vizsgaltak
in vitro rendszerben. AT-2 toxin — bar nem minden esetben
okozott morfolégiai eltérést — lelassitotta az embridk
fejlédését, késleltette a blasztocdl kialakuldsat, valamint
csOkkentette a sejtszamot az embridkban. A toxin-
koncentracido novekedésével emelkedett a toredezett
kromatinallomanyl blasztomerek aranya.

KoRrsds GABRIELLA, BENEDEK TUNDE, BENYEDA JANOS, KULCSAR
MARGIT, GLAVITS ROBERT és FEKETE SANDOR GYORGY fiatal
(1-21 napos) csirkék viselkedését, stresszallapotat kovették
nyomon napi 10 6ras zene (BAcH: Goldberg-variaciok), ill.
zajvalogatas hallgatasa kapcsan. A porondtesztek és a
vérplazma kortikoszteronszintje (zene: 19,93 + 10,85 nmol/l,
zaj: 18,45 + 14,62 nmol/l, kontroll: 8,18 + 5,91 nmol/l; p < 0,05)
alapjan a baromfi szamara a zene is zaj.

MARSTI-AGOTS AKos, KEREKGYARTO BENCE, GERA ISTVAN, PENTEK
ISTVAN, JAVORKA LEVENTE és Bobd IMRE a magyar szirke
bikdk fajtatorténetéhez szolgéltattak Uj ismereteket.
A himivar feltérképezéséhez az Y-kromoszéma két mikro-
szatellitjét (INRA189, BM861) és egy nem rekombinalédo,
szekvencialis polimorf szakaszat (SRY-36) hasznaltak.
Eredményeik alapjan a polimorfizmmusok a szakirodalom
délkelet-eurdpai értékeihez alltak kozel. Az Y-kromo-
szOma a mitokondrialis DNS-hez viszonyitva a vart,
csekély valtozatossagot mutatatta.

CSANK BALAZS, SzaBO ANDRAS és CSEH SANDOR tejeld tehenek
fejadagjat dokozahexaénsav-tartalmui mikroalgaval
egészitették ki (15 g DHA/nap/allat). Az ellést kovets 100
napon keresztil ellendrizték a tej mindségét és a tehenek
szaporodasbioldgiai teljesitményét. A mikroalgat (DHA)
fogyaszté egyedek k6zott a magzatburok-visszatartasos
(MBR) esetek szama lényegesen csokkent (2,9%; ill. 8,8%),
miként az MBR-en kivili méhgyulladasok elGfordulasa
(9,6%, ill. 14%) is. A beteg allatok gydgykezelése hatéko-
nyabb volt, tobbséglk (77%, ill. 32%) mar egy kezelésre
meggyogyult. Az ellést kovetd elsé 40 nap alatt kevesebb
tehénnél talaltak tégygyulladast (11 eset, ill. 22 eset).
A mikroalga- (DHA-) kiegészités hatasara jelentdsen
csOkkent az ellés utani allat-egészséglgyi problémak
szama, és ennek koszdonhetben szamottevé megtakaritast
értek el agydgyszerkoltségben. Ezen felll tobb tejet lehetett
értékesiteni, valamint a DHA megjelent a tejben is.

HETENYI NIKOLETTA, ANDRASOFSZKY EMESE és HULLAR ISTVAN
gorog tekndsok (Testudo hermanni) 6nkéntes szaraz-
anyag-felvételét kdvették nyomon tobb héten at harom
taplalék (uborka, pitypang, fejes salata) etetésekor.
A tekndsok szignifikdnsan tobbet fogyasztottak salatabdl,
mint uborkabdl vagy pitypangbdl (p < 0,001), ugyanakkor
az uborka és a pitypang esetében nem volt jelentds
eltérés (p = 0,732). Gyakorlati tapasztalat, hogy nagy



mennyiségl fejes salata etetésekor felgyorsul a teknGsok
novekedési Uteme, és gyakoriak a hianybetegségek is.
A tekndsok takarmanyfelvételét nemcsak a taplalék
szarazanyag- vagy nyersrost-tartalma, hanem annak ize
is jelentdsen befolyasolja. A passzazs ideje az uborkanal
2-4, a pitypangnal 9-14, a fejes salatanal pedig 6-13
nap volt. A gorog tekn3sok testtomegéhez viszonyitott
szarazanyag-felvétele Iényeges kisebb (0,3-1,2%), mint
a gazdasagi haszonéllatoknal (2-3%). A taplaléanyagok
emészthetéségének meghatarozasahoz nem alkalmaz-
haté a teljes gyUjtéses mddszer, az indikatoros vizsgalat
eredményei sem megbizhatdak.

VERTES ILKA, ANDRASOFSZKY EMESE, HULLAR ISTVAN, HETENYI
NIKOLETTA, BERSENYI ANDRAS, TUBOLY TAMAS, KULCSAR MARGIT
és SzaBd J6zseF azt vizsgaltak, hogy a kUldonbozd
szénhidratforrasok miként befolyasoljdk a patkadnyok
fejlddését, biokémia értékeit (vérszérum glukdz-, kolesz-
terin-, triglicerid-, LDH-, fuktbzamin-koncentracid) és a
humoralis immunvélasz készségét. A civilizacids beteg-
ségek (elhizas, cukorbetegség) ugyanis egyre nagyobb
ardnya a novekvd fruktdzbevitellel, a nagy fruktdz-
tartalmu kukoricaszirup széles kor( élelmiszer-ipari
felhasznalasaval lehet 6sszefliggésben.

A tadpok szénhidrattartalmanak tipusa (100% glukédz,
75% glikdz + 25% fruktdz, 50% glikdz + 50% fruktdz, 25%
glikdz + 75% fruktdz, 100% fruktdéz) nem befolyasolta
jelentds mértékben az allatok testtomeg-gyarapodasat.
Szignifikdns pozitiv 6sszefliggést talaltak a fruktdz
aranyanak ndvekedése és az alabbi paraméterek kdzott:
szérumkoleszterin (r=+0,989); szérumglikdz (r = +0,993);
szérumtriglicerid (r = +0,995). A tapokban évd fruktdz
aranyaval szignifikdns negativ 6sszefliggést mutattak
a kovetkezd paraméterek: LDH (r = -0,966); a maj
zsirtartalma (r=-0,993); szérumfruktézamin (r= -0,973).
Az immunvalasz intenzitdsdban nem tapasztaltak Iényeges
eltérést, ugyanakkor a tap fruktdz/glikdz aranya és
az ellenanyagtiter k6zott gyenge negativ korrelacid
(r=-0,794) allt fenn. A taplalék fruktézaranyanak néveke-
dése a ndivarl patkadnyokban is jelentds szerepet jatszik a
metabolikus szindroma kialakulasaban, amelynek fontos
élelmiszer-ipari, allatjolléti és gazdasagi jelentésége lehet.

Dr. Bersényi Andras

A szekcidban 11 el8adast jelentettek be, ami megfelelt a
korabbi évek atlaganak. A szekcid tarselndokei NaGy BELA
és MAGYAR TIBOR voltak.

SzaBO REKA és MAGYAR TIBOR hazai baromfifajokbdl ésvadma-
darakbél izolalt Bordetella (B.) avium és Ornithobacterium
(0.) rhinotracheale torzsek antibiotikum-érzékenységének

vizsgalatarol szamoltak be. A korongdiffziés médszerrel,
valamint a minimalis gatlékoncentracié (MIC) megha-
tarozasaval végzett vizsgalatok soran megallapitottak,
hogy valamennyi O. rhinotracheale t6rzs érzékeny volt
ampicillinre, kléramfenikolra, spektinomicinre és a
legtébb tilmikozinra is, azonban a torzsek nagy része
rezisztensnek bizonyult gentamicinnel, nalidixsavval,
szulfametoxazol/trimetoprimmel, polimixin B-vel és
szulfonamidokkal szemben. A baromfibdl szarmazd
torzsek rezisztensebbek voltak. Az eritromicin, linko-
micin, penicillin és a polimixin B a 2001-ben gy(jtott
torzsekkel szemben hatékonynak bizonyult, a 2009-2012
kozott izolaltak ellen azonban mar kevésbé volt hatasos.
Az 6sszes B. avium izolatum rezisztens volt ceftiofurral
és linkomicinnel szemben, érzékeny doxiciklinre, genta-
micinre, polimixin B-re, spektinomicinre és szulfonam-
idokra, és tobbnyire a tilmikozin és a szulfametoxazol/
trimetoprim is hatékonynak bizonyult. A német tor-
zsek a tobbitdl eltérd rezisztenciamintazatot mutattak.
A vadmadarbél szarmazé és a német torzs tobb anti-
biotikumra volt érzékeny, ami alatdmasztja azt a felté-
telezést, hogy az antibiotikum hasznéalata hozzajarul a
rezisztens koérokozdk terjedéséhez.

KHAYER BERNADETT, SuLyok KINGA MARIA, DomMOKOS
JUDIT, MAGYAR TIBOR és WEHMANN ENIKS nyll és sertés ere-
detl Bordetella (B.) bronchiseptica térzsek antibiotikum-
érzékenységét vizsgadltak korongdifflziés mdodszerrel és
plazmid izolalassal. A 15-15, eltérd idében és foldrajzi
régidéban izoladlt sertés és nyll eredet( B. bronchisep-
tica torzs érzékeny volt a kolisztinre, de rezisztenciat
mutatott a penicillinnel, a ceftiofurral, a vankomicinnel
és a linkomicinnel szemben. A tovabbi antibiotikumok
esetén a sertés eredetl torzsek nagyobb ardnyban bizo-
nyultak rezisztensnek. Ampicillinnél a torzsek nagyfoku
valtozatossagat figyelték meg gazdafajtél fliggetlendl.
Szulfonamidokra a torzsek tobbsége érzékeny volt.
Az egyik szulfonamid-rezisztens, sertés eredet( torzs-
nél tetraciklin rezisztenciat is kimutattak. Plazmidokat
(20-60 kb méretben) kizardlag az 5, sertésbdl szarmazo,
szulfonamid-rezisztens torzsben talaltak. Annak eldén-
tésére, hogy tetraciklin-rezisztencia plazmidon vagy a
kromoszémaéan van-e kddolva, tovabbi konjugacids és/
vagy PCR vizsgalatok szlkségesek. In vitro vizsgalataik
alapjan a B. bronchiseptica ellen leghatékonyabb anti-
biotikumok a polimixinek és a nukleinsavak szintézisére
hatd antibiotikumok.

UJVARI BARBARA, SZEREDI LEVENTE, PERTL LAszLO, TOTH
GERGELY, ERDELYI KAROLY, JANOSI SZILARD, MOLNAR TAMAS
és MAGYAR TIBOR B:2 tipusuU Pasteurella (P.) multocida
térzsek elsé magyarorszagi izoldldsdrdl szaémoltak be.
A septicaemidban elhullott sertésekbdl izolalt 3 bak-
tériumtorzs a biokémiai és PCR-vizsgalatok alapjan a



P. multocida subsp. multocida 3-as biotipusanak, B
buroktipuslnak és 2-es szomatikus szerotipuslnak
bizonyult. A torzsek tovabbi jellemzéséhez az M13
PCR ,genetikai ujjlenyomat” technikat hasznaltak,
amivel harom genetikai profilt tudtak elklloniteni.
A B:2 szerotipus( tdrzsek esetében egyezd min-
tadzatot kaptak. A multilékusz szekvenciatipizalas
(MLST) soran kapott adatok alapjan egy Uj szek-
venciatipust azonositottak (ST61). Az aroA (558 bp)
génszakasz elemzése soran egy Gj allélt mutattak ki.
A filogenetiai vizsgalatok soran az MLST-adatbazisban
fellelhetd izolatumok szekvenciaadataival vetették
Ossze sajat adataikat. Az elemzés soran a B:2 szeroti-
pusl, haemorrhagias szeptikémiat okozd torzsek egy
jol elkllonllé klasztert alkottak. Vizsgalataik alapjan
a B:2 szerotipusU P. multocida izolatumok feno- és
genotipusos diverzitasa rendkivil kicsi, jol elkllontls
klonalis komplexet alkotnak.

KREIZINGER ZSUZSA, PASZTOR ALEXANDRA, ELIN NILSSON,
KERSTIN MYRTENNAS, SuLYOK KINGA MARIA, MAKRAI LAszLG,
MATS FORSMAN és GYURANECz MikLds hazai Franci-
sella (F.) tularensis subsp. holarctica torzsek gene-
tikai O0sszehasonlitd vizsgalatarél szamoltak be.
A genotipizalas soran 2003 és 2014 kozott, Hajdl-Bihar,
Békés, Csongrad, Jasz-Nagykun-Szolnok, Bacs-Kiskun
és Gybér-Moson-Sopron megyékbdl szarmazé, 66 mezei
nyUlbdl (Lepus europaeus), 1 huszarmajombél (Eritroce-
bus patas), 1 szavannacerkdfbdl (Chlorocebus aethiops)
és 1 aranykez( tamarinbdl (Saguinus midas) izolalt F.
tularensis subsp. holarctica térzs DNS-ét vizsgaltak.
A filogenetikai vizsgéalatok alapjan az 6sszes magyar
torzset az Un. B.13-as fécsoportba soroltadk. A csoporton
belll az SNP-tipizalas alapjan g alcsoportot kllonitettek
el, melyek kézUul harmat (B.20/21/33, B.33/34, B.34/35) az
MLVA elemzés alapjan tovabbi 13 alcsoportra osztottak
fel. Az SNP-tipizalas alapjan a torzsek 88%-a (61/68)
a Kelet-Kézép-Eurdépaban jellemz8 B.33/34-es alcso-
portba (68%, 47/69) vagy annak leszdrmazott csoportjaiba
tartozott. A B.13 fGcsoport tovabbi felbontasa alapjan a
torzsek kozotti rokonsagi viszonyok szorosak, és nem
allnak dsszefliggésben a torzsek izolalasi idejével, gazda-
fajaval, az altaluk okozott elvaltozasokkal vagy a torzsek
foldrajzi eredetével.

PASZTOR ALEXANDRA, KREIZINGER ZSUZSA, DAN ADAM, MAKRAI
LAszLS, RONAI ZSUZSANNA, DAWN BIRDSELL, TALIMA PEARSON,
SULYOK KINGA MARIA, JANOSI SzILARD, FODOR LAszLO, PAuL
KEIM és GYURANECz MikLOS hazai Bacillus anthracis
torzsek genetikai jellemzését végezték el. A genotipiza-
las soran 1933 és 2014 kozo6tt, Magyarorszag kilonb6zé
terlleteirdl gydjtott, 45 B. anthracis torzset vizsgaltak.
A canSNPanalizis eredményeként 5 genotipust kilon-
boztettek meg a magyarorszagi torzsek kozott. Harom

MAGYAR ALLATORVOSOK LAPJA | 2015. MAJUS

izolatum a ,B" fGcsoport B.Br.CNEVA eldgazasaba tartozott.
A masik 42 izolatum az ,A” fécsoport transzeurazsiai (TEA)
elagazasan talalhatd, azon belll tovabbi 4 szubkladba
kulonultek el: A.Br.008/09 (n =7), TEA7 (n =1), TEA04/08
(n = 10), TEAO3 (n = 24). 17 tOrzs esetén ismert az
izoldlas helye, ezek a TEA04/08 és a TEAO3 csoportokba
tartoznak. A TEA04/08 szubkléddba tartozé izoldatumok
Jasz-Nagykun-Szolnok megyébdl (n = 5) és a ma mar
Romania terlUletén taldlhatd Tasnadrdl (n = 1) szarmaz-
nak. A TEAO3 csoportba tartozd torzsek szarmazasi
helyei elszértan talalhatok meg az orszag terlletén
(n = 11). A transzeurazsiai csoport, amelybe a legtobb
magyarorszagi torzs (93%) tartozik, jellemz8 Kelet- és
Kozép-Eurdpaban. Bar ezen a csoporton belll taldlunk
genetikai valtozatossagot, tovabbi genotipizalé rend-
szerekre lenne szlikség az evollcids kapcsolatok tagabb
értelmezéséhez. A vizsgalatabdl megallapithatd, hogy
a 2014 tavaszan a debreceni allatkertben el&forduld és
2014 juliusi tiszaflUredi esetek nem allnak egymassal
dsszefliggésben.

RONAI ZSUZSANNA, CSIVINCSIK AGNES, GYURANECZ MIKLOS,
KREIZINGER ZSUZSA, SZ8GYENY! ZSUZSANNA, DAN ADAM
és JANosI SzILARD Mycobacterium avium subsp. para-
tuberculosis (MAP) torzsek hazai elterjedtségérdl
és genotipizalasanak eredményérdl szamoltak be.
A tllnyomoérészt a szavasmarha-gimaokor kimutata-
sara érdekében végzett diagnosztikai vagasokbdl és
monitoringbdl szarmazd mintakbdl az elmult 8 év
alatt 569 MAP-t6rzset izolaltak 9 kulonféle allatfajbol.
Magyarorszagon elséként mutattak ki a MAP-torzseket
vaddiszndbdl, gimszarvasbdl, rokabdl, sertésbdl és
bivalybdl. Az izolalt térzseket az alfajra specifikus IS900
inzercids elem jelenlétével azonositottak, meghataroztak
az altipusokat, majd elvégezték a ,Mycobacterial Inters-
persed Repetitive Units - Variable Number of Tandem
Repeats” (MIRU-VNTR) elemzését. Az izolalt torzsek 15
klUlénb6zb genotipusba tartoztak. A kilonb6z6 genoti-
pusok fluggetlenek voltak az allatok koratdl és nemétdl,
de feltételezéslk szerint 6sszefliggésben lehetnek
szamu szarvasmarhaminta Hajdu-Bihar, Bacs-Kiskun
és Békés megyébdl érkezett, a legnagyobb aranyban
Koméarom-Esztergom, Zala és Borsod-Abauj-Zemplén
megyébdl szarmazd mintakbdl izolaltak MAP-torzseket.
A 15 kllénb6zb genotipusbdl kettébe tartozott a torzsek
tobb mint 80%-a. Vizsgalataik megerdsitették a vad-
adllomany fertézésfenntartd szerepét, valamint a MAP-
torzsek terjedését kllonbozd allatfajok, dllomanyok és
egyedek kozott.

RONAI ZSUZSANNA, KREIZINGER ZSUZSA, DAN ADAM, BANYAI
KRISZTIAN, SZEREDI LEVENTE, JANOSI SZILARD és GYURANECZ
MikLds Brucella microti elsé magyarorszagi izolalasarol



szamoltak be. A Brucella (B.) genus az elmult évek-
ben tébb Gj taggal bdvilt (B. ceti, B. pinnipedialis, B.
inopinata). A B. microtit 2007-ben mutattak ki eldszor
elhullott mezei pockokbdél (Microtus arvalis) Csehorszag-
ban, azéta néhany tovabbi esetben izolaltdk talajbdl és
rékabdl Dél-Morvaorszagban és Alsé-Ausztridban. Sajat
vizsgalataik sordn a 2014. 6szén, Rajka mellett elejtett
vaddisznd (Sus scrofa) all alatti nyirokcsoméjabdl izolalt
B. microti térzset hagyomanyos morfoldgiai, biokémiai és
szerolbgiai modszerekkel és Bruce-Ladder illetve Suis-
Ladder PCR-ekkel azonositottak. A genetikai elemzés
soradn 16 16kuszon alapuld multi-locus variable-number
tandem-repeat analizist (MLVA-16) végeztek valamint
megszekvenaltak (200 bp-os single read, lon Torrent) a
kitenyészett torzs teljes genomjat. Tovabba a vaddiszné
all alatti nyirokcsomoé mintan szovettani és immun-
hisztokémai vizsgalatokat is végeztink. A brucelldkra
jellemz8 morfoldgiajlu baktériumtorzs M- és A-savédval
agglutinalt, azonban R valamint B. ovis és B. canis
ellen termelt savokkal nem reagalt. API20ONE profilja az
Ochrobactrum anthropi-hoz hasonlitott. A hazai torzs és
a génbankban elérhetd cseh térzs (CP001578, CP0O01579)
genom szekvenciaja (3,34 Mbp) k6zott csupan 30 nuk-
leotid kilonbség volt. A hazai térzs MLVA profilja csak
a variabilis markerekben kilonb6zott az MLVA bankban
fellelhetd 12 B. microti tdrzstél. A vaddisznd nyirokcso-
mobjan elvégzett szbvettani vizsgalat érdemleges elval-
tozast nem mutatott ki, az immunhisztokémai probak B.
abortus, B. suis és B. canis savokkal egyarant negativnak
bizonyultak. A hazai B. microti tdérzs nagyfokl genetikai
hasonldsagat a korabbi B. microtiizolatumokkal a foldrajzi
rokonsag és a Brucella fajokra jellemzé kisfokl genetikai
valtozékonysdg magyarazza

SARKOZI RITA, MAKRAI LAszLO, BIRGERMAJER ANETTA és
FopoR LAszLO Magyarorszagon izolalt, nem besorolhaté
szerotipusU Actino-bacillus (A.) pleuropneumoniae torzsek
jellemzésérdl szdmoltak be. Munkajuk sordn a tanszék
torzsgyljteményébdl szarmazd 2, korabban be nem sorolt
térzset, valamint 3 - heveny lefolyasra jellemzd elvaltoza-
sokat mutatd - sertéstliddkbdl frissen izolalt A. pleurop-
neumoniae torzset szerotipizaltak. Az izolatumok 4 megye
5 allomanyabdl szarmaztak, tenyésztési és biokémiai
tulajdonsagaik alapjan a NAD-dependens, 1-es biotipusba
tartoztak. Az A. pleuropneumoniae fajba tartozast 16S
riboszémalis RNS-PCR-mddszerrel és BIOLOG-vizsgalattal
is igazoltak. A szerotipizalast passziv hemagglutinacidval,
majd toxingének kimutatasan alapulé PCR-prdobaval
végezték. A passziv hemagglutinaciés préba soran egyik
torzset sem sikerllt szerotipizalni. Ezek, az elfogadott
szerotipusok egyikébe sem besorolhatd torzsek csupan az
ellenlk frissen termeltetett hiperimmun savdkkal adtak
pozitiv reakcidét. A toxingénekre alapozott PCR-prdoba
alapjan a torzsek 5a/5b szerotipusba tartoznak. Ez a két

szerotipus a toxinprofil alapjan nem valaszthatd szét,
ugyanis ezzel a modszerrel a keresztreakcidok eléfordu-
lasa miatt a szerotipusoknak csak négy csoportjat lehet
elkUloniteni. Vizsgalataik eredménye alapjan egy Uj, nem
besorolhatd szerotipust azonositottak.

SuLyok KINGA MARIA, RONAI ZSUZSANNA, NAGY SARA, MAKRAI
LAszLO, KECSKEMETINE TURCSANYI IBOLYA, KOVACS PETER, JANOSI
SZILARD és GYURANECZ MIkLOS Myco-plasma (M.) bovis tor-
zsek fluorokinolon-érzékenységét vizsgaltak molekularis
bioldgiai mdédszerekkel. A vizsgalatba 35, Magyarorszag
kilonbozd terlleteirdl izolalt M. bovis torzset vontak
be. A mikroleves-higitasos mddszer eredményeként
harom torzsnél kaptak nagy MIC-értéket (> 10 pg/ml).
A DNS-girdz B alegységét kdédold gyrB, ill. a topoizo-
meraz IV C alegységét kédold parC génekben egy-egy
aminosavszinten is megnyilvanuldé pontmutaciét azono-
sitottak ezeknél a térzseknél. Ezen mutéacidkra tervezett
MAMA-rendszerek eredményei egybevagtak a hagyoma-
nyos leveshigitasos mddszernél kapott eredményekkel.
Areal-time PCR alapl rendszer érzékenysége 10° CCU-nak,
mig az agardzgél alaplié 104 CCU-nak bizonyult. Egyik
rendszer sem reagalt az egyéb vizsgalt, szarvasmarha-
eredetld Mycoplasma-fajok 6rokitéanyagaval. A kifej-
lesztett MAMA-rendszerek megbizhatok, gyorsak, kolt-
séghatékonyak, specifikusak és relative érzékenyek.
A mobdszer lehetdvé teszi, hogy a baktérium idGigényes
és koltséges izolalasa nélkll elkllonitsék a rezisztens
és az érzékeny M. bovis torzseket, igy névelve a gyégy-
kezelés hatékonysagat.

VARGA ZSUZSANNA, SELLYEI BOGLARKA, PAULUS PETRA, PAPP
MELITTA, MOLNAR KALMAN és SzEkELy CsABA hazai halak
Flavobacterium okozta megbetegedésérdl szamoltak be.
A Magyarorszagon is leirt (CsaBa, 1977) fekélyes b&r-
gyulladas kdérokozdjat korabban a Flavobacterium (F.)
nemzetségbe és a F. columnare fajba soroltak be. Sajat
vizsgalataik soran a flavobacteriumok kitenyészté-
séhez, tébgazdasagi és természetes vizbdl szarmazd
halak (ponty, compd, garda, dévérkeszeg, karika keszeg,
ezlistkarasz, csapdsigér, fogassilld, k8sullg és szibériai
tok) fekélyes elvaltozast mutatd szerveibdl (bér, szem,
kopoltyl, belsd szervek) tapanyagszegény, szelektiv
Cytophaga-agart hasznaltak. F. columnare fajspecifikus-
nak tartott PCR-eljarassal 25 izolatumot azonositottak.
A genomtipus meghatarozasa soran a 16S rRNS génre
tervezett PCR-reakcié termékét Haelll és Rsal restrikcids
enzimmel hasitva, mind a kapott fragmentnagysag,
mind a hasitasi kép eltért a szakirodalomban talalhatd
adatoktdl. 20 minta azonos méret( fragmentet adott
és RFLP-mintazata is egyezett, tovabbi 3, ill. 1 torzs
egyik restrikciés enzimmel kapott hasitasi mintazata
kildonbozott az el8bbiektdl, mig 1 toérzs mindkét rest-
rikciés enzimmel eltéré mintazatot mutatott. Az eltérd
genomtipusoknak megfelelSen kivalogatott torzsek



16S rRNS génjének mintegy 1550 bp nagysagul szakaszat
szekvenalva megerdsitették, hogy nem F. columnare-t,
hanem 23 esetben egy kozeli fajt, a 2004-ben leirt
F. johnsoniae-t izolaltak. A fennmaradd 2 izoladtum egyike
Chryseobacterium piscium volt, mig a masik egy név
nélkili Chryseobacterium-fajjal bizonyult azonosnak.
Az izolalt torzsek multirezisztenciat mutattak a vizsgalt
antibiotikumokkal szemben annak ellenére, hogy az
izolatumok tobbsége antimikrobialis szerrel nem kezelt
allomanybdl vagy természetes vizbdl szarmazott.

SZEREDI LEVENTE, RONAI ZSUZSANNA, JANOSI SZILARD és BALINT
ApAm Rhodococcus (R.) equi okozta macska tidégyulladas
esetét ismertették. Az R. equivilagszerte eléfordulé talaj-
lakd baktérium, amely els@sorban lovakat betegit meg.
A kérokozot a macskak végtagjain és nyakan kialakuld,
nem gyoégyuld sebekbdl és talyogokbdl is kimutattak,
a fertdzés azonban a belsd szervekre csak ritkadn terjed
at. A vizsgalatra kerllt, 3,5 honapos, néstény, birman
fajtaja macska néhéany nappal a vasarlas utan sulyos
nehezitett 1égzés tlneteit mutatva megbetegedett,
majd a romld allapota miatt eutanaziara kerUlt sor.
A kérbonctani vizsgalat soran a mediastinumban és a
jobb hatulsd tidblebenyben egy-egy kb. 2 cm atmérgju,
fal nélkuli, gennyel telt Ureget, a horgbékorili nyirokcso-
mok és a maj megnagyobbodasat, valamint az utdbbi
allomanyaban elszértan elmosdédott hatard, 1-2 mm
atmérdjd, szlrkésfehér gocokat talaltak. A kdrszovettani
vizsgalattal a talyogokban szdmos neutrophil granulocy-
tat és macrophag sejtet, a Iépben és a tiddben pyogra-
nulomatosus gyulladast, a méajban multifokalis elhaldsos
gyulladast, valamint heveny centrolobularis elfajulast,
végll a vesében friss kelet( vérzéseket figyeltek meg.
Az elvaltozast mutaté terlleteken a macrophagokban
Brown-Brennfestéssel Gram-pozitiv, Stamp-festéssel
pirosra festédd coccusokat mutattak ki. A 1épbdl és a
majbdol dis tenyészetben, kissé nyalkas, szlUrkésfehér
szin( telepeket tenyésztettek ki. Biokémiai tesztekkel és
a BIOLOG-rendszerrel a baktériumot R. equiként hataroz-
tdk meg. A VapA antigén és a macska-leukosis, valamint
a macska-AIDS kimutatasat célzé vizsgalatok negativ
eredményre vezettek. Az izoldtum az immunhisztokémiai
vizsgalat alapjan a nem virulens térzsekhez tartozott.
Az allat fiatal koradn tll, megbetegedésre hajlamositd
tényezdt nem sikerllt kimutatni.

Dr. Janosi Szilard

A szekci6 az Ulését 2015. januar 26-an tartotta a SZIE
Allatorvos-tudomanyi Kar tovabbképzési tantermében.
A tarselndkok LAczAY PETER és OzsVARI LAszLS voltak.

MAGYAR ALLATORVOSOK LAPJA | 2015. MAJUS

NAGY BELA, SONJA SMOLE-MOZINA, JASNA KOVAC, DAGMAR
SCHODER, ANJA STRAUSS, SABINE SCHLAGER, JANINE BEUTLICH,
BERNDAPPEL, MARIJA LUSICKY, MOJCA CIMERMAN, PAVEL APRIKIAN;
ISTVAN TOTH, RENATA KUGLER, AMA SZMOLKA €s MARTIN
WAGNER Zoonotikus kérokozdk az EU hatdrokon illegdlisan
behozott élelmiszerekben cimen tartottak el6adast.
Az EU FP7 PROMISE projekten belll a WP1 munkacso-
portot az MTA ATK Allatorvos-tudomanyi Intézetének
Enteréalis Bakterioldgia és Alimentaris Zoonbdzis téma-
csoportja vezeti. Feladata: az EU-hatarok utasforgal-
maban illegalisan athozott, elsédlegesen az allati
eredetl, élelmiszerrel terjedd zoondtikus kdérokozdk
(Salmonella, verotoxikus E. coli, multirezisztens E. coli,
Campylobacter, Listeria monocytogenes) kimutatasa
és molekularis jellemzése. A munkacsoport vizsgala-
tainak célja, hogy eddig kevéssé vagy egyaltalan nem
vizsgalt, az EU-hatarokon kivuli fertdzési forrasokrol
és az altaluk képviselt kockazatokrdél pontosabb képet
kaphassanak, s azt a fogyasztok felé tovabbithassak.
Osszesen 2580 mintat dolgoztak fel. A kimutatasi
modszerek alapjat a korokozdkra érvényes ISO-mdd-
szerek és szUkség esetén azokhoz rendelt PCR-ek
alkottak, mig a fenotipusos és molekularis jellemzésre
szerolbgiai, szovettenyészeti, ill. PCR, RT-PCR, PFGE,
MLST és PCR-microarray rendszereket alkalmaztak.
Eredményeik nemzetkozileg elséként szolgaltatnak
harmonizalt moédszereken alapulé 6sszehasonlitd
adatokat az EU-ba irdanyulé utasforgalom élelmiszer-
biztonsagi kockazatainak értékelésére. A vizsgalt
zoonodtikus baktériumok gyakorisdga az EU-orszagok
idevonatkoz6, EFSA-jelentésekben szerepeltetett
gyakorisagi adataitdl lényegesen nem tért el, egyes
esetekben eddig kevéssé ismert vagy ismeretlen geno-
tipusok (pl. VTEC), és/vagy genetikai variansok (Listeria
monocytogenes) vagy rezisztencia- és virulencia-
determinansok (pl. MDR E. coli) voltak kimutathatdk.
Mivel a kivulrdl jovd kdrokozdk virulencia- és rezisz-
tenciadeterminansai Uj és varatlan kdézegészséglgyi
veszélyforrasokat képezhetnek, korai felismerésikre
ilyen moédon is torekedni kell.

Cs&sz GYORGY, BARATOSSY GABOR, BROZIK ESZTER és MAROTI-
AGOTs Akos a tehéntej borbdl molekularis mdbdszerek
segitségével torténd kimutatdsanak lehetéségét ismer-
tették. A szarvasmarha-mitokondriumokat tartalmazé
tehéntej tobbféle okbdl lehet a borban. Deritésre, azaz
a borban lebegd vagy oldott anyagok kicsapasara és a
savak finomitasara hasznalhatd a borok kezelése soran,
de mint szennyez8dés is kerllhet a borba, akar egy
specialis borhamisitasi médszer soran, amikor hazankba
a gyenge mindségl bor a kilfoldre tejet szallitd kami-
onokban visszaruként érkezik. Az importalt bort szintén
gyenge mindségl magyar borral keverve értékesitik.
A tej kimutatasa az ilyen mddon hamisitott borokbdl



felveti a tartalykocsik szabalyos tisztitdsanak kérdését
is. A szerz8k kisérleteikben a tehéntejben el8forduld
szarvasmarha-mtDNS a kimutatandé célmolekula volt.
Neves termeldktdl szarmazo tiszta magyar borokbél és
Olaszorszagbodl érkezd tartalykocsikbdl szarmazoé borokbdl
vett mintakat dolgoztak fel. Hagyomanyos PCR segitségével
10-szeres, real-time PCR hasznalataval a tej 1000-szeres
boros higitasabdl mutattak ki a target molekulara
jellemzd szekvenciat, mig tehéntej vizes higitasi sorabdl,
mind hagyomanyos, mind real-time PCR alkalmazasaval
10 000-szeres higitasokbdl is kimutathatd volt. Gyari
szarvasmarha-kazeinben és kereskedelmi forgalomban
kaphato borokban is szarvasmarha mitokondrialis DNS-
tartalomra utald jeleket tapasztaltak. Eredményeik alapjan
a szerz8k arra kovetkeztettek, hogy a mitokondrialis DNS a
tej indikatormolekuldja, j6 valasztas lehet egyes elegyek-
ben a fajspecifikus tejtartalom kimutatasara. A szerzdk
altal kidolgozott mddszer a tejallergének éleimiszerekben
vald kimutathatdésagahoz nagyban hozzajarulhat.

ERDGSI ORSOLYA, SZAKMAR KATALIN és SZILI ZSUZSANNA
Campylobacteriumok gyors kimutatdsa élelmiszerekbdl
cimmel tartottak el6adast. Az elmult években a szerzdk
redoxpotencial mérésen alapuld gyors vizsgalati mod-
szert dolgoztak ki klilénb6zs élelmiszerek esetében élel-
miszer-biztonsagi szempontokbdl fontos baktériumok
(Salmonella, Listeria monocytogenes) gyors kimutatasara
redoxpotencial-mérés és real-time PCR-vizsgalat kom-
binalt alkalmazéasaval. A vizsgélatokat kiterjesztették
Campylobacteriumok kimutatasara is. Kisérleteik célja a
Campylobacteriumok tenyésztésére alkalmazhaté tap-
talajok kozul a legszelektivebb kivalasztasa, az egyetlen
Campylobacter-sejt kimutatasahoz szukséges vizsgalati
id6 meghatarozasa és a redoxpotencial mérésen
alapulé vizsgalattal Campylobacter-pozitivnak bizonyult
mintak real-time PCR-készUlékkel torténd azonositasa
volt. A kivalasztott szelektiv taplevesben meghata-
roztak a Campylobacter coli és a Campylobacter jejuni
kilonb6zd torzseinek kalibracids gorbéit, illetve az
egyetlen Campylobacter-sejt kimutatasahoz szikséges
tenyésztési idét. Nyers csirkehlUsban végzett vizsga-
latokkal igazoltadk, hogy a redoxpotencial-méréssel,
mint elddlsitassal kombinalt real-time PCR-mddszer
alkalmas Campylobacteriumok élelmiszerekbdl torténd
gyors kimutatasara.

LAszLO NOEMI és SZAKMAR KATALIN elSadasanak témaja a
béta-laktam antibiotikum-maradékanyagot tartalmazé
tej gatldhatasanak vizsgalata gyors modszerrel volt.
A hivatalosan elGirt varakozasiidé be nem tartdsa esetén
a tejben megjelend gydégyszer-maradékanyagok
egészségkarositd hatasai jelentések (pl. penicillinek
allergizalé hatédsa), valamint az antimikrobialis hatasu
maradékanyagok komoly gazdasagi kart okoznak a

tejipari starterkultlradk szaporodasanak gatlasaval.
A vizsgalatok célja volt a fogyasztdi tejek, ill. tejter-
mékek elGallitasara hasznalt pasztdrozési eljarasoknak
a nyers tejben potencialisan megjelend gydgyszer-
hatdanyagok bomlasara gyakorolt befolyasanak vizs-
géalata a reziduumok gatléhatasanak vizsgalatan
keresztil, mikrobioldgiai mbédszerrel. Antimikrobiélis
szerekkel kezelt dllatokbdl szarmazd, nyers és hékezelt
tejmintadkban visszamaradé reziduumok gatldhatasat
atejiparistarterkultirakra aredoxpotencial valtozasanak
mérésén alapuld gyors mikrobioldgiai mdédszerrel vizs-
galtak. A tejipari starterkultirak koézil a joghurtgyar-
tasban hasznalt mikrobak, a Lactobacillus bulgaricus,
ill. a Streptococcus thermophilus szaporodasara (a tej
alvadasi idejére) gyakorolt hatdsat vizsgaltak, amit
a detektdcids idd valtozasaval jellemzink. A szerz8k
meghataroztuk az antibiotikum-koncentracié valtoza-
sanak hatasat a joghurtmikrofléra szaporodéasara nyers
és hdkezelt tejmintakban a kilonbozd antibiotikumok
esetében. A reziduumok jelenléte jelent8sen, akar
tizszeresére is ndveli a tej alvadasi idejét. A gyakor-
latban alkalmazott hdkezelési eljarasok hatasara a
tejben lév6 reziduumok gatlidhatasa a tejipari starter-
kultUrakra jol meghatarozhaté ez egyes antimikrobialis
hatdanyagok esetében.

LASzLO NOEMI, KMELLAR BELA, SZITA MONIKA és BEKESI LASZLONE
eladasuk soran ismertették a béta-laktam antibioti-
kum-maradékanyagot tartalmazd tej vizsgalatadt HPLC/
MS/MS moddszerrel. A nyers tej hékezelésére alkal-
mazott eljardsok elsédlegesen a mikroorganizmusok
elpusztitasat, masrészt technoldgiai célokat szolgalnak,
valamint a potencialisan a tejbe kerUlt gydgyszer-mara-
dékanyagok bomlasahoz is hozzajarulnak. Vizsgalataik
célja gyakorlati korilmények kozott, allatgydgyaszatban
széles korben alkalmazott antibiotikumokkal kezelt
allatokbdl nyert és a tejipari gyakorlatnak megfelelGen,
lemezpasztéron hbkezelt tejmintakban meghatarozni
az egyes hatbéanyagok bomlasanak mértékét. Az eldirt
varakozasi idS letelte elStt tobb idépontban nyert
tejmintakat a tejiparban alkalmazott kilonb6z8 pasztdro-
zési eljarasokkal laboratériumi pasztdrozéberendezésen
h8kezelték. A mintdk antibiotikum-koncentracidjat a
hdkezelést megeldzden, ill. azt kovetden folyadékk-
romatografias/tandem spektrometrias (HPLC/MS/MS)
modszerrel vizsgaltak. Az analitikai vizsgalatok egyér-
telm( 6sszefliggést mutattak a hdkezelés paraméterei
és a hbkezelés utani maradékanyag-koncentraciok
k6zott a vizsgalt antibiotikum-hatdanyagok esetében,
valamint meghataroztak az egyes reziduumok bomla-
sanak mértékét is.

Dr. Erdd8si Orsolya



