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Kivonat

Foldiink egyik utolsé feltaraltan vadonja Uj-Guinea szigete, melynek indonéz felén talalhatd
Batanta szigetér6l nem volt eddig egyetlen ugropok adatunk sem. A szigetr6l Kovacs Tibor
gyljtott 2019-ben és 2023-ban pokokat, melyek koziil 10 példanyt a szakdolgozatom keretében
vizsgaltam integrativ taxonomiai médszerekkel. Morfoldgiai bélyegek szerint azonositottam a
fajokat €s ezt vetettem 0ssze molekularis adatokkal, barkodos (COI) valamint 2 16kuszos (28S,
16S) filogenetikai torzsfarekonstrukcidval torténd genusz besorolasokkal. A gytijtott példanyok
Osszesen 5 fajba tartoznak, melyekb6l 4 a tudomany szamara is 0j. Ezek az Euryattus triok sp.
n. (him és néstény), Omoedus tiber sp. n. (him és néstény), Canama tamasi sp. n. (him),
Bathippus mystace sp. n. (him) és Zenodorus cf. lepidus sp. n. (him és ndéstény). A 16S és 28S
gének alapjan késziilt kombinalt filogenetikai torzsfa genuszbesorolasai megegyezo eredményt
mutattak a morfoldgiaival. A DNS barkod alapjan késziilt torzsfa ezektdl eltéré eredményt

mutatott és tobb politomiat is tartalmazott. Ezért pusztan az ivarok megfeleltetésére hasznaltam.

Abstract

Island of New Guinea is one of Earth last untouched wilderness and on it’s indonesian part lays
Batanta from we have no data of any salticid species. In my thesis with the method of integrative
taxonomy I examined 10 specimens collected from the island in 2019 and 2023 by Tibor
Kovacs. The species were identified by morphological characters and compared to molecular
data, classification with barcoding (COI) and 2 loci (28S, 16S) phylogenetic tree reconstruction.
The collected specimens belong to 5 species, 4 of which are new. These are Euryattus triok sp.
n. (male and female), Omoedus tiber sp. n. (male and female), Canama tamasi sp. n. (male),
Bathippus mystace sp. n. (male) and Zenodorus cf. lepidus (male and female). The combined
phylogenetic tree based on 16S and 28S genes showed results consistent with those of
morphological studies. The barcoding phylogenetic tree based on the COI gene showed a

different result and, with several polymorphisms. This was used for sex matching.
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Roviditesek jegyzéke
EKSZ = eliils6 kozépszem

EOSZ = eliilsd oldalszem

ET = eldtest

HKSZ = hatulso6 kézépszem
HOSZ = hatulsé oldalszem

HP = homlokpajzs

RTA = retrolateral tibial apophysis

SZM = szemmez0



Bevezetés és irodalmi attekintés

A taxonomia a fajok leirasanak €s osztalyozasanak tudomanya [1] és bar az elsé taxondmus,
Carl von Linné munkdassaga ota eltelt tobb, mint 250 év, még mindig rengeteg faj maradt
ismeretlen a tudomany szdmdara [2]. Az ¢él6helyek eltlinésével és allandd zavardsok
kovetkeztében tobb faj az emberiség szamara ismeretleniil halt ki és fog kihalni [3]. Mindezek
miatt napjainkra az ember altal érintetleniil hagyott, felderitetlen teriiletek és élohelyek
florainak és faunainak megismerése fontosabb, mint valaha volt. Az egyik ilyen utolsd
feltaratlan vadon Uj-Guinea, a F61d masodik legnagyobb szigete (1.abra). A sziget novény- és

allatfajok tekintetében egyediilalléan gazdag [4, 5]. Az egyenlitdi elhelyezkedés miatt Uj-

Guinedra egyrészrol meleg, és csapadékos éghajlat jellemzd. Masrészrdl a sziget kdzepén
magashegység huzodik, a sziget teriiletének kétharmada 300 méterrel, 14%-a 1500 méterrel
talalhato a tengerszint f616tt, mig a legmagasabb pontja Puncak Jaya 4884 méter magas [6]. A
tengerek feldl érkez6 meleg, csapadékot szallito 1égtomegekbdl itt hullik le a csapadék, amely
tobb szaz folyd eredését biztositja, tovabb jarulva hozza a sziget szamos eltérd
¢lohelyvalasztékahoz. Ezek (alféldi eséerdd, tropusi szavanna, domb erdd, hegyi erdd,
szubalpin erdd, alpin fiivespuszta, mocsari erdd, mangrove erdd, évszakos monszun erdo,
mocsarak, antropogén fiives puszta), mintegy féluton vannak mind az ausztral, mind az 4zsiai
tertiletekrdl bevandorlo €l6lényeknek [6]. A jégkorszakok idején az alacsonyabb tengerszint
miatt, a ma barrierként szolgalo, Arafura-tenger nem létezett Ausztralia és Uj-Guinea kozott,

ehelyett kozosen egy nagyobb dskontinenst képeztek, ami Sahul néven is ismert [7]. Ugyanezen
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okok miatt a délkelet azsiai szigetek (Maldj-félsziget, Borned, Szumatra, Java, Bali, Palawan,

Mentawai szigetek) is egy nagyobb, 0sszefliggd foldrészt alkottak, Sundat (2. abra) [8].

A két paleokontinens, pontosabban a Wallace és Lydekker vonal (2. dbra) kozott helyezkedik el
Wallacea, ami biogeografiailag egyediilallo teriilet [9], ugyanis Délkelet-Azsia és Ausztralia
florajanak és faunajanak kétiranya gradualis atmenetét képezi. Délkelet-Azsia méhlepényes
emlOseinek elterjedése keveredik Ausztralia erszényes emldseivel [ 10]. Wallacea keleti hatarat
jelenté Lydekker vonal [11] esik legkdzelebb Uj-Guinedhoz, ami tobbek kozott az ausztral
emldsfaunat hatarolja el az ausztralazsiai kevert emlds faunatol. Csak gy, mint Wallacea tobbi

hatarat jelentd vonalak, a Lydekker vonal is egy mélytengeri &rok mentén halad, amikre a
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negyediddszaki jégkorszakokkal jaro tengerszint csokkenések nem vagy alig hatottak igy ebben

a foldtorténeti idészakban is természetes valasztovonalként funkcionaltak (3. abra).

Uj-Guinea sokszinii faunajaban a pokok (Araneae) azon beliil a legfajgazdagabb csaladnak
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3. abra Wallacea térképe [10]
szamito (6666 faj, 677 genusz [12]) ugropokok (Salticidae) fajai nagy szdmban képviseltetik
magukat. A csaladra jellemz6 nagy eliilsé kozépszemeiknek (AME) koszonhetéen kitlind
latassal rendelkeznek [13], ezért hatékony ragadozoiva valhattak a mikroélohelyek kistestii
izeltlabuinak [14]. Mig 2008-ig 180 fajt irtak le Uj-Guinea szigetérdl, az azota eltelt sziik két

évtized alatt ijabb ~100 faj felfedezésével ez a szdm megkdzelitette a 300-at [15]. A rengeteg
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Gjonnan leirt faj ellenére Uj-Guinea nagy része még feltaratlan, ugyanis a sziget jelents részét
tobbféle tropusi esderdd boritja, mely az eldzetes becslések alapjan temérdek a tudomany

szamara még ismeretlen ugrépok fajnak nyujt éléhelyet [16].

A sziget feltardsa azonban a szigeten osztozd két orszag (Indonézia és Papua Uj Guinea)
tekintetében nagyon eltérd. Az utdbbi idében leirt fajok tulnyomo tobbsége a sziget nyugati
felén talalhato Papua Uj-Guineabol szarmazik, mig a sziget keleti oldalarol, Indonéz teriiletérdl

alig van XXI. szdzadi adatunk ugropok fajokrol [15] (4. abra).
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4. abra Uj-Guineai ugropokok 2000 6ta publikalt gytijtési pontjai Batanta helyzete [15]

Batanta szigete (4. abra), Indonézia Raja Ampat tartomanyanak 4 nagy szigete (Batanta,
Misool, Waigeo, Salawati) koziil a legkisebb (Osszteriilete 453 km?) [17], és az ugropokfaunaja
eddig teljesen ismeretlen volt. A sziget teljes teriiletét esderdd boritja €s nagytestii novényevok
nem ¢élnek itt, ezért vadcsapasok sincsennek, megnehezitve a sziget felderitését [ 17]. Anagyobb
tavok megtétele kizardlag csonakkal lehetséges, dm a szigetrdl nem késziilt még vizrajzi térkép
¢s a kozponti régidk hirtelen szintemelkedése (magasabb térrészeken ember még nem jart)
tovabb neheziti a gylijtéexpediciok munkéjat [17]. Ezen nehézségek ellenére magyar kutatok
2010 otarendszeresen gylijtenek a szigeten a Batanta projekt keretein beliil [ 18]. Akutatas soran
szamos uj rovarfajt irtak le, és 2019 6ta ugropokokat is gylijtenek, mint a sziget egyik feltind
ragadozdcsoportjat. A vizsgalataimban 6tvozom a klasszikus (morfologiai alapi) taxondmiai
modszereket, a modern molekularis adatokat is hasznald modszerekkel. Molekularis adatokat

haromféleképpen lehet taxondmiai célokra hasznalni [19], egyrészrél a COl egyik, 654 bazispar

8



hosszusdgl szakaszat, mint molekuléris barkddot [20, 21] lehet a nemek megfeleltetésére vagy
morfologiai szempontbdl alkalmatlan (pl. ivaréretlen, roncsolt) egyedek hatarozasara.
Masrészrél molekularis adatok filogenetikai analizisének segitségével csoportositani lehet a
fajokat nemzettségekbe [22]. A harmadik modszer diagnosztikus bazisok keresése.
Amennyiben tobb vonalrol (morfoldgiai, molekuldris, viselkedésbeli stb.) adatok eredményeit
Osszevetve, egyedszinten vizsgaljuk a biodiverzitdst, ugy integrativ taxonomiai kutatést

végziink.

Celkitiizes
Szakdolgozatomban val6jaban egy {6 kérdésre kerestem a valasz: Milyen ugropokfajok élnek

Batantan? Ez az alabbi kisebb kérdésekre bonthato le:

1. A him ¢és ndstény egyedek szinezet és DNS barkodolads alapjan ugyanannak a fajnak

bizonyulnak-e?
2. Hasznalhato-e a DNS barkodold gén filogenetikai torzsfaja genusz szintii besorolasra?

3. Hasznalhatéak-e a pokok filogenetikdjaban gyakran hasznalt 16S és 28S markerek genusz

szintll besorolasra?

Anyag

A vizsgalt példanyok Kovacs Tibor 2019 és 2023-as gylijtésébdl Batanta szigetérdl szarmaznak.
A mintdkat 96 %-os alkoholban taroltuk. A morfologiai vizsgéalatokhoz sziikséges képek az
Allatorvostudomanyi Egyetem Zoologiai Tanszékén késziiltek. A példanyokat vizsgélat utan a

Magyar Természettudomanyi Mizeum Pokgytijteményében gylijteményben helyezziik majd el.

Modszer

A gylijtott anyagot az integrativ taxonémia modszerével dolgoztam fel. Szakdolgozatomban
elsdként morfologia alapjan azonositottam, majd molekuléris adatok alapjan végeztem el a

genusz- €s faji szintli besorolasukat.



Morfologiai vizsgalat

Az egyedeket a vizsgélat megismételhetdsége érdekében (a taxondmiat sokat kritizaltak ennek
a hidnya miatt [23]) lefotoztam. A fényképezéséhez sztereomikroszkdopot (Nikon SMZ 800,
Motic SMZ-168) és digitalis kamerat (Nikon D300s, Canon EOS 1100D) hasznaltam és
rétegfotozast alkalmaztam. Ez a fotdzasi modszernek az a jellegzetessége, hogy egy kép helyett
egy képsorozatot készitlink, melynek minden tagja fokozatosan novekvd vagy csokkend
fokusztavolsagh. Aképsorozatbol a Helicon Focus v.8. szoftvert hasznalva multifokalis képeket

generaltunk. Az alkoholban tarolt példanyok az idé muléasaval kifakulnak és torékenyebbek

gy(jté

tompor

tompor —= ,
csipd allkapocs
ajak
utdtest mellpajzs
fonoszemdlcsok
ESZ
EKSZ
EOSZ — o=, |
HKSZ —=; szemmezd
HOSZ —= ) 2 HP
torrés elétest magassag
tori regio
/ SZM
l utotest
(% ET magassag
|
— ET hossz —I

5. abra Altalanos ugropokmorfolégiai megnevezések [27]
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lesznek, ezért a késObbi vizsgalatok miatt is fontos a képek készitése. A fajok hatarozdsahoz
sziikséges képeket a Salticidae of the world [15] online konyvtarban kerestem ki, ami a
tudomanyos cikkekben publikalt ugrépokfajok képeit és rajzait tartalmazza. Az eredeti

leirasokat és cikkeket a World Spider Catalog-bol [12] toltttem le.

A fajok diagnoézisa ¢és leirasok elkészitése Zhang és Maddison munkainak [24-26] stilusat
kovetik. A magyar morfologiai szaknyelvi kifejezések hasznélata Szits [27] alapjan tortént (5.
abra). A leirasokban szerepld testméreteket (kis, kozepes, nagy) Proszynski kategoriai [28]

szerint hasznalom.

Molekularis vizsgalat

A molekularis munkakat a Molekularis Okolégia Kutatocsoport laborjaban végeztem. A DNS
1zolacidhoz a gylijtott egyedek lecsipett labait hasznaltuk, amibdl az EZNA Tissue DNA Kit-tel
(Omega Biotech) a gyartoi utasitasok szerint alkalmazva készitettiink elé 13 mintat a PCR

tesztre.

A barkddolashoz a fehérjekodold mitokondridlis citokrom-oxidaz I (COI) mitokondrialis gént
a LCO1940/HCO2198 primerpar [21, 29] alapjan, a mélyebb filogenetikai vizsgalatokhoz
pedig a 16S-ND1 mitokondridlis és 28S nuklearis RNS géneket hasznaltuk, a
LRN12945/N1J12261 ¢és 28SO/28SC [21] primerekkel felszaporitott szakaszokon. A PCR
héciklusok a kovetkezdk voltak: kezdeti denaturacié 3 perc 95°C fokon, majd 37 ciklus a
kovetkezd 1épésekkel: 30 masodperc denaturacio 95°C fokon, 40 masodperc annellacio 45°C
(COI) vagy 50°C (28S, 16S) homérsékleten, 45 méasodperc elongacid 72°C fokon. A PCR mixek
végtérfogata 40ul, ebbdl 8 pl MasterMix (FirePol), 1,5 ul mindkét primerbdl (5 pM
koncentracioba beoldva), 19 ul H>O, 100-300 ng templat DNS. A végén egy 5 perces végso

elongaciora kertilt sor 72°C fokon.

Filogenetikai analizis: Taxonszelekcio

A tropusi ugropoktaxonomia egyik legnehezebb része a fajok megfeleld genuszokba sorolasa.
Ezért a morfologiai karakterek alapjan véghez vitt azonositasuk mellett 3 marker vizsgalataval
teszteltik a hovatartozasukat, illetve az ivarok megfeleltetésére. Az ausztralazsiai
ugropokgenuszok parafiletikus csoportot alkotnak, ugyan alacsony értékekkel [22]. 90 fajt
valasztottam ki, amik kozil 6 eurdzsiai és 84 ausztralazsiai fajokként szerepeltek az eredeti
torzsfaban. Kiilcsoportnak az Euphrys frontalis és Pseudeuophrys erratica-t valasztottam, mert
ezek fajok bizonyosan az Euophryini tribusba tartoznak, de tdvolabbi rokonai az 0j-guineai és

indonéz fajoknak.
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Szekvencidk illesztése

A Zhang ¢és Maddison 4ltal filogenetikai torzsfdhoz alkalmazott [22] szekvencidkat, 90
ausztralazsiai és eurdzsiai, az NCBI (National Center for Biotechnology Information)
honlapjarél toltottem le fasta formatumban. A COI szekvencidkat (64 darab) MEGAI11
software-el [30] illesztettem a CLUSTALW algoritmusat alkalmazva. A 16S-ND1 (99 darab)
¢s 28S (99 darab) szekvencidkat a MAFFT v.7 [31] programmal illesztettem az
alapbeallitasokkal. Az igy kapott illesztett szekvencidk koziil a COI 1204, az 16S-ND1 615, a
28S pedig 873 nukleotid hossz lett. A filogenetikai rekonstrukcidhoz sziikséges adatmatrixot
az igy illesztett és feltoltott szekvenciakbol fliztem Ossze és hoztam 1étre MS Excel-ben. A két
RNS gén (28S, 16S-ND1) illesztése soran tobb “gap” keletkezett, ezért ezeket a FastGap
programmal [32] bindris adatokkd alakitottam (gap jelen van/gap nincs jelen), amik igy a
filogenetikai fakat készitd programok szamara is felhasznalhatova valtak, és kiilon particioként
hozzafliztiik az adatmatrixhoz (a 16S szakaszon 44, a 28S szakaszon 167 plusz poziciot

kaptunk).

Modellszelekcio

Mindharom lokuszon és a két RNS szakasz gap particioin is elvégeztem a modelltesztelést,
szintén a MEGA11 programban, alapbeéllitasokkal. Ezek eredményei a COI, 16S-ND1, 28S-
re a General Time Reversible + Gamma Distributed With Invarinat Sites (GTR+G+I), a 16Sgap-
re Hasegawa-Kishino-Yano (HKY), a 28Sgap-re HKY+G modellek lettek.

Filogenetikai rekonstrukcio

Az NCBI adatbazisban relative kevés, és az én adataimmal csak részben atfedé COI
szekvencidkat talaltam, igy ezt a 16kuszt kihagytam a filogenetikai céli1 analizisb6l. Barkddolas
céljabol viszont a COI 16kusz szekvencidibol is készitettem egy egylokuszos torzstat (a
MEGATI1-ben maximum likelihood modszerrel, 50 bootstrap 1épéssel). A 16S-ND1 ¢és 28S
l6kuszokat, valamint az ezeken talalt gap poziciok adatait egy kozos adatmatrixba fiiztiik 6ssze
¢s ezen az adatsoron a RAXML (Randomized Axelerated Maximum Likelihood) [33] online
szoftverrel rekonstrudltam a kombinalt filogenetikai torzstat, az egyes particiokra kapott

modelleket figyelembe véve. A kapott torzsfakat a FigTree programban [34] szerkesztettem.

Nevezéktani megfontolasok
Szakdolgozatom nem szamit az ICZN (Nemzetk6zi Zooldgiai Nevezéktani Kodex) szerint
publikécidnak, ezért a benne kozolt uj taxonok nem tekinthetdek leirtnak, az itt hasznalt neviik

egyeldre nem érvényes tudomanyos név. Az altalunk a tudoményra Gjnak tartott taxonok egy
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nemzetkdzi taxonomiai folyoiratban keriilnek majd publikdldsra, a témavezetdim

tarsszerzOségével.

Eredmények

Osszesen 10 példanyt megvizsgalva 5 genusz és 5 faj jelenlétét mutattuk ki a szigetrdl. Fajok
kozil 4 eddig még nem volt ismert a tudomany szdmara. A fajok ismertetése az alabbiakban

kovetkezik.

Taxonomiai eredmények

Euryattus Thorell, 1881
6. abra

Tipusfaj — Euryattus porcellus, Thorell (1881)

Diagnozis — Kozepes testméretii ugropokok, EKSZ és EOSZ kozt nagy tavolsag [35].
Tapogatolab jellegzetes himtagi tanyérszerli eredéssel, himtag végén gyakran kiilonleges
struktura. Néstény vulvaja rendelkezik masodlagos spermatakéval [36].

Leiras — Kozepes testméretli Euophryini ugropokok. Eldtestiik magas, széles, rovidebb, mint
az utétest. Tori régid szembdl lekerekitett, a hatulsé része enyhén lejt. Utdtest hosszabb az
eldtestnél, ovalis, hatrafelé csucsosan végzddik. Csapragok himeknél 3, néstényeknél csak 1
nagyméretli foggal a hatulsé szegélyen. RTA erdteljes, enyhén hajlitott és a vége altalaban
kampds. Himtag hosszl, ostorszer(, a gylijtd elétt az dramutatd jaradsaval ellentétes irdnyban
kanyarodik, ugyanabban a sikban és ugyanolyan szélesen, eredésétdl kezdve legalabb mastél
fordulatot tesz meg. Himtag elagazo vagy fonalszeri, elagazas nélkiili, gyakran valamilyen
strukturaval végzédik. Nostény petelemezén kozépsd valaszfal és masodlagos spermatéka
talalhat6 [36].

Elterjedés — Ausztralazsia: Ausztraliatol Sri Lankaig.

Euryattus triok Mayer et Sziits sp. n.

6. abra

Megvizsgalt anyag — Holotipus: him, Indonézia, Batanta, Kalijukat folyd vdlgye
(00°52°49.10° D, 130°38°4.9” K - 0°52°32.94” D, 130°37°40.75” K), 237-557 m as.l.,
2023.02.16.; leg.: Kovacs T., Horvath R., Juhasz P., K. Sauyai, R. Sauyai.

Paratipus: egy ndstény, a holotipussal egyez6 adatok.

13



Etimologia — A faj nevét Uj-Guinedban endemikus karcsijjii erszényesmokus angol
megfeleldjérél (Dactylopsila palpator, long-fingered triok) kapta, mert mindkét faj
jellegzetessége a testiikon megfigyelhetd fekete-fehér savozottsag.

Diagnozis — A fajt a vastag, kétfelé, ordogszarvszeriien elagazo himtagja alapjan lehet
megismerni. Az elagazasok végei egyenld hosszuak, toviiknél finom mebranszert lamella koti
Ossze Oket (6. abra E, F).

Leiras — Him Kozepes testméretiiugropok (6. abra A, B). Eldtest kockaszer(, oldalai a szemek
alatt fiiggOlegesen, tori régid csaknem filiggdlegesen lejt. Utdtest ovalis, hossza megegyezik az
elotest hosszaval. Az eldtesten a test hossztengelyére merdlegesen az utolsé szemsortol
hatrafele 2 megvilagitva kék, alaphelyzetben eziistds és 2 fekete sav valtjak egymast. Az
utétesten ugyanilyen szinben 4 ¢és 3 sav valtja egymast. Az eliilsé kozépszemek koriil
narancssarga szinll szorok helyezkednek el. Az eld €s utdtesten megfigyelt, megvilagitasban
kékes szinezetet ado pikkelyszorok a labakon is megfigyelhetéek. Az eliils6 két 1ab sotétebb
barna szinli, mig a hatuls6 ldbak comb-térd iztl kezdve minden iziiletnél sététebb savot
lathatunk. Harmadik és negyedik 1ab combjai sotétbarnak.

Himtag vastag, egyszeresen, ,kilenc ora” poziciotol, dramutatd jarasaval ellentétesen
csavarodott (6. abra E, F). A himtag vége kettéagazo, a végek kissé hajlitottak, egyenld
hosszuak, 6rdogszarvra hasonlitanak, elagazasuknal egy finom membranszeri rész koti 6ssze
Oket. Az ejakulacios csatorna 3-as alakban csavarodott. RTA az eredési pontjatdl a csucsaig
szukiil, vastagodik, majd ismét sziikiil, vége kampos.

Nostény Az elOtest mintdzottsaga eltér, mert a masodik szemsorral egyvonalban mér talalhatd
egy eziist0s sav melyen merdlegesen egy azonos szinli sav helyezkedik, ami benyulik a két
eliils6 kozépso szem kozé és hatrafelé félkor alakban végzddik (6. abra C, D). Az utétesten 4
fekete és 3 eziistos sav talalhatd. Az utolsé fekete savbol ékalakt fekete foltok figyelhetdek
meg, melyek belelégnak a kovetkezd eziistos savba. Az elilsd kozép szemek koriili
narancssarga-sarga szO0rok a nésténynél is jelen vannak, de emellett a masodik és harmadik
szemsor alatti, eldtest oldaldn is hasonld sargas szinezettség figyelheté meg. A sargds és a
masodik eziistds sdvot add szOrok keverednek a harmadik szemsor szemei alatt. Az elsd két par

14b egyszinli, vilagos barna-sarga. Hatulso két par 1abon a himmel megegyezé mintazat van.
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6. abra Furyattus triok him (A, B), néstény (C, D), tapogatolab (E, F), képek: Dr. Szlits Tamés
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Zenodorus G. W. Peckham & E. G. Peckham, 1886
7. abra

Megjegyzés — A Zenodorus-Omoedus egy monofiletikus kladot alkotd tobb genuszt magéba
foglal6 diverz csoport [24]. A kiilonb6z6é nemzettségek hatarai viszont tobbszor is valtoztak az
elmult évtizedben. Zhang ¢s Maddison [24] a teljes monofiletikus csoportot egy genuszba, a
legrégebbi név Omoedus Thorell, 1881 alatt Osszevonta, filogenetikai eredményekkel
alatdmasztva dontésiiket [24]. Proszynski [37] késObb revalidalta az dsszes genuszt (koztik
Zenodorus-t is) de pontos diagndzisok megaddsa nélkiil. 2020-ban Sziits és mtsai [36] a
problémara ujfent felhivtak a figyelmet 4 0j faj leirasa mellett. Ezeket az Omoedus genuszba
[36], tették, noha, mint megjegyzik, genuszhatarokat meghalado kiilonbségeket figyeltek meg.
Szakdolgozatomban ezért a konszenzus megsziiletéséig a World Spider Catalog-ban szerepld
érvényesnek tekintett nemzettségneveket hasznalom, az 4j fajok besorolasat pedig a tipusfajhoz
val6 hasonlésag alapjan dontottem el.

Tipusfaj — Zenodorus durvillei, Walckenaer (1837)

Diagnézis — Masodik ¢és harmadik szemsor alatti részen az el6test kiszélesedik. A himtag
tobbszorosen csavarodott (kivéve Z. lepidus, Z. syrinx esetében), altaldban a pikkely sikjaval
parhuzamosan.

Leiras — Nagyméretli Euophryini ugropokok. Eldtest magas, oldalai felfujtan szélesek.
Szemek négyszoge az eldtest egyharmadat teszi ki, masodik €s harmadik szemsor szélessége
kozel megegyez0, a szemek kozti tavolsag negyedével hosszabb, mint szélesebb. RTA
valtozatos alakd. Bulbus proximalis gylijt6i lebennyel nem rendelkezik, himtag vékony, a
pikkely sikjaval parhuzamosan tobbszordsen csavarodott. Nostény vulvaja hossza és csavart
petevezetékkel és kis csOszerti spermatékaval rendelkezik [24].

Elterjedés — Ausztralazsia

Zenodorus cf. lepidus Guerin, 1834

7. ébra

Megvizsgalt anyag — 2 him és 1 ndstény Indonézia: Birie, Papua Paradise Eco Resort,
tengerpart (00°46'29.57" D, 130°44'33.35" K), 25.02.2023, leg.: Kovéacs T.; 1 ndstény,
Indonézia: Birie, Papua Paradise Eco Resort and ridge (00°46°14.26” D, 130°44°45.77” K -
00°46°23.03” D, 130°44°46.69” K), 2023.02.11., leg.: Kovacs T., Horvath R., Juhasz P.; 1 him
és 1 nostény Uj Guinea, Finschhafen (06°36’ D 147°51’ K) Fiolacetli: ,,Neu Guinea,
Finschhafen 2 15.X.1958 Reimoser”
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Diagndzis — Himtagjarovid €s egyenes, a hossz kdzepén, kétszeresen megtort, a végtomlo bal
oldaléan ered és hajlik a pikkely k6zépvonala felé (7. abra G, I).

Leiras — Him Nagy testméretiiugropok 7. abra (A, B, E). El6test hosszabb, mint sz¢les, oldalai
felfujtan szélesek, tori régid6 meredeken lejt. A masodik és harmadik szemek négyszoge
szemmel lathatéan szélesebb, mint hosszabb, a masodik szemsor szemei kdzelebb vannak a
harmadik szemsorhoz, mint az eliils6 kdzépszemekhez. Elo6test sotét barna. Az EKSZ-t6] az
oldalak fel¢ sarga folt huzodik. Az eliils6 szemek koriil és alatt, csapragdkon fémesen csillogo,
pikkelyszeri szorok helyezkednek el. Az utdtest hossza a szovOszemolcsokkel egyiitt mérve
megegyezik az eldtest hosszaval. Alapszine sziirkésbarna. Utotest eliilsé felén vajsarga sav
lathatd, amely az utétest hati, jobb és bal oldalain fut végig, melyen a szemek koriil és a
csapragokon is talalhatd fémes szinli szOrok lathatok. Utotest hatulsé felén a hati, jobb és bal
oldalakon mintdk helyezkednek el. Az elsd par lab barna, szemmel lathat6an vastagabb a
tobbinél. A comb hati, térd, 1abszar és masodvégiz hasi oldalan siirtin 4116 fekete szérok, amik
fémesen csillognak. A végiz vildgos sarga. A harmadik par labak combjai, térdei egysziniien
barndk, 1abszar barna, kozepén sargas elszinezddés, masodizvég els6 két harmada barna, utolsod
harmada és a végiz egységesen sarga. Negyedik par lab alapszine sarga, csipd és tompor oldalai
barndk, comb kozepén barna &v, térd-labszar, labszar-masodizvég iznél barna v, mely a
labszaron az izhez legkozelebb eso tiiskéig tart, valamint a végiz kdzepén is barna 6v talalhato.
Himtag rovid, vékony, kétszer, agszeriien tort, a végtomlobdl kilépve a pikkely kdzépvonala
felé dol (7. abra G, I). Ejakuléacids csatorna 4-szeresen kanyarodott. RTA alapja vastagabb és
folyamatosan vékonyodik a csucsa fel¢, utolsé harmadéanal 15°-os torés figyelhetd meg a
pikkely irdnyaba.

Nostény Az eliilsé szemektol oldalsé iranyba sarga szinezet kiterjedtebb, alarcszerti (7. dbra C,
D, F). A szemek koriil elszortan fehér szorok talalhatoak. Csapragok belsd szegélyén sarga
foltokat figyelhetiink meg. Az utétest hatulso felén lathaté minta, nehezen kivehetd, eltér a him
utotesti mintajatol. Ahatioldalon lathaté vajsarga koriv, amely az utotest oldalso teriiletérdl fut
a szovOszemolcsok felé. Az elsd és a tobbi 1ab kdzott nincs olyan szemmel lathato vastagsagbeli
kiilonbség, mint a himnél. Labak alapszine barnas-aranysarga. Harmadik par 1ab labszaranak
kozepe sargabb, mint a comb. Labszar-masodizvég iz, végiz elso fele barna. Negyedik par 1ab

combjanak kdzepén barna Ov.
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7. abra Zenodorus cf. lepidus him (A, B), ndstény (C, D), tapogatdlab (G), bécsi gylijtemény him (E),
néstény (F), tapogatolab (I)
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Omoedus Thorell, 1881
8. abra
Tipusfaj — Omoedus niger Thorell (1881)

Diagnézis — A bulbus nem rendelkezik proximalis gylijtéi lebennyel. Himtag hosszu ¢és
legalabb masfélszer csavart kivéve O. piceus és O. baloghi esetében.

Leiras — Kis és nagy testméretii ugropokok, valtozatos szinezettel. Altalaban az elsd 1ab
labszaranak hasi oldalan 3 par, masodizvégén 2 par serte talalhato. Petelemez nagy bemeneti
nyilassal, medialis valaszfal valtozatos alaka. Vulva a bemeneti nyilastol hatrébb helyezkedik.
Petevezetékek hosszuak és csavartak. Spermatéka nem duzzadt, inkabb kicsi €és csoves, nehezen
megkiilonboztethetd a petevezetékektdl.

Elterjedés — Indonézia, Uj-Guinea.

Omoedus tiber Mayer et Sziits sp. n.

8. abra

Megvizsgalt anyag — Holotipus: him, Indonézia, Batanta, Kalijakut foly6 volgye
(00°52°49.10” D, 130°38°4.9” K — 0°52°’32.94” D, 130°37°40.75”), 237-557 m as.l,,
2023.02.16., leg.: Kovéacs T., Horvath R., Juhasz P., Sauyai K., Sauyai R.,

Egyéb anyag: 1 subadult ndstény szubadult, a holotipussal megegyez6 adatokkal.
Etimolégia — Nevét Kovacs Tiborrol a Magyar Természettudomanyi Miazeum Matra
Muzeumdénak fdmuzeologusarol, a példanyok gyiijtéjérdl kapta.

Diagnézis — A faj himeit a csdpragd alapizén lathatéd eléremutatd fogak alapjan egyszerlien
azonositani lehet. Himtagja sokkal rovidebb, mint a tobbi Omoedus fajé, kivéve az Omoedus
piceus, és O. baloghi fajokat melyektdl a 3-4szer nagyobb méret alapjan kiilonithetd el. A
masfélszer dramutat6 jarasaval ellentétesen csavart himtag, valamint a fekete alapon fehér
diszit6szordk az O. torquatus-ban is hasonld, attol a fajtol a csavarodas ive kiillonbdzteti meg,
az alapi rész szélesen csavarodik. (8. dbra D, E).

Leiras — Him Nagy testméreti ugropok (8. dbra A, B). El6teste zomok, fekete. Az eliilsé
szemek és csapragok kozott fehér szordk helyezkednek el, melyek ritkulnak a harmadik
szemsor irdnyaba, de elszortan az utotest hatulsé szélén is megtalalhatoak. Csapragok
prolateralis feliiletén 1-1 nagy fog helyezkedik el. Utotest hosszabb az eldtestnél, alapszine
szlirke-vajsarga. Oldalain a sz6vszemolcsok felé huzodo, vilagos sav figyelhetd meg, valamint
hati oldalan s6tétebb vonalak huzodnak, melyek kdzrefognak egy az elétest oldalain fut6 savval
megegyezd szinll sdvot. Az elsd par 1ab a leghosszabb, sotét barna szinii, melynek combja a

vastagabb, labszara és izvége hosszabb az §sszes labhoz képest. Az els6 1ab térdének kdzepén
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8. abra Omoedus tiber him (A, B), néstény (C), tapogatolab (D,
E)
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halvanysarga pant figyelhetd meg csakligy, mint az izvég-masodizvég iziiletnél is és az izvég
hati oldalan ezzel megegyez0d sav figyelhetd meg. A masodik, harmadik és negyedik par 1abak
vilagos, fako sargak, rovidebbek €s vékonyabbak az els6 par 1dbhoz képest.

Himtag rovid, kozvetleniil a gytijté folott, kozépen ered, masfélszer az 6ramutatod jarasaval
ellentétes irdnyba csavart és a pikkely sikjarakissé ferdébben, mint merdlegesen all (8. abra D,
E). Ejakulacids csatorndja harmas alakban kanyarodik, retrolateralis kanyarulat a gyiijté
sz¢élességét majdnem eléri. RTA-ja vékony, az ejakulacioscsatorna retrolateralis kanyarulatanak
vonalaig ér.

Nostény Elbtestének szine megegyezik a himével és fehér szorok is lathatdéak a szemek és
csapragok kozti teriileten, az eldtest hatulsod részén siirlibben helyezkednek el, mint a him
esetében (8. abra C). Csapragojan tiiske nincs. Utoteste hosszabb, mint eldteste és a himhez
hasonlé mintazat figyelhetd meg rajta. Els6 par laba nem hosszabb, mint az 6sszes tobbi, de
combjan, térdén, labszaran és izvége oldalain a fako sarga alapszin mellett fekete savok diszitik.
A tobbi 1abon csak a térdeken és 1abszarokon lathatoak fekete sdvok, de ezek mar nem annyira

kiterjedtek, mint az els6 parnal.

Canama Simon, 1903

9. 4bra

Megjegyzés — Proszynski 1987-ben szinoniménak nyilvanitotta Bathippus génusszal [38]. Ezt
késobb elutasitottadk a csapragd ¢€s petelemez strukturalis kiilonbségei miatt [39] végiil
molekularis vizsgalatok alapjan is a Canama és a Bathippus két kiilon genusznak bizonyult
[24]. Ennek ellenére mindkét genuszban talalhatunk fajokat (pl. B. dilanians [35], C. dorcas
[35]), amikbdl csak régien gyiijtott példanyok allnak rendelkezésre, melyekb6l DNS kivonas
nem lehetséges, ezért filogenetikailag nem vizsgalhat6 az osztalyozasuk.

Tipusfaj — Canama forceps, Doleschall (1859)

Diagnozis — Himtag hosszl és szélesen tobbszordsen csavart, a gylijté hossztengelyére
merdlegesen all vagy nagyobb szoget zar be vele. NOstény egyedek csdpragdjanak
retromarginalis szegélyén 1 kéthegyli fog talalhatd, spermatéka nem nagyon duzzadt, inkabb
csavart ¢s a petevezetékkel folytonos.

Leiras — Az eldtest eleje és hatulja meredeken lejtds, hosszl, egyszerti szOrok ritkasan
boritjak. Szemek kitliremkedéseken iilnek. A 3. szemsor szemei nagyok és domboruak, koztiik
1évo tavolsag a pajzs legalabb egyharmadaval révidebb. Him egyedek csapragodi Bathippus-hoz

hasonloan hosszuak lehetnek. Himtag a gylijté hossztengelyére merdlegesen all vagy vele
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nagyobb szoget zar be, hosszu, egyszer vagy tobbszordsen tekeredett. Elsé 1ab 1abszaran és
masodizvégen a hasi oldalon altalaban 3 par tiiske talalhat6 [24].

Elterjedés — Ausztralia, Indonézia, Malajzia, Papua Uj-Guinea

Canama tamasi Mayer et Szlits sp. n.

9. abra

Megvizsgat anyag — Holotipus: him: Indonézia, Batanta, Warai foly6 vdlgye (00°50°51.0”
D, 130°35°20.0” K - 0°51°11.6” D, 130°35°14.0” K), 224-306 m a.s.l., 2023.02.16.; leg.:
Kovacs T., Horvath R., P. Juhasz, K. Sauyai, R. Sauyai.

Etimolégia — A fajt Mayer Tamasnak, édesapdmnak dedikdlom, tanulmanyaim és
munkalataim soran nyujtott tamogatasaért.

Diagnézis — Himtagja a pikkely hossztengelyére merdlegesen, dugdhuzod szerlién csavart,
mint Bathippus dilanians esetében, de kevésbé siirlien csavart és RTA utolso harmada hosszabb
(9. abra D). Csapragoja eliilso szegélyen 2, hatulso szegélyen 3 fog talalhato (9. abra E, F).
Leiras — Ko&zepes méretii ugropok (9. abra A-C). Elbtest barna, a szemek négyszoge
sOtétbarna, eliilsO oldalsoszemek, masodik és harmadik szemsor szemei koriil fekete foltok.
Szemeket a hati oldal kivételével egyszerti fehér szorok veszik korbe. Tori régid meredeken lejt.
Szemek négyszoge inkabb szélesebb, mint hosszabb, utolsé szemek atmérdjének
egyharmadaval szlikebb, mint az el6test. Csapragok kiilsd hasi ivén két fog helyezkedik el, az
elsd a csipOkarom alapjdhoz kozelebb esd robusztusabb, mig a masodik, a csipdkarom alapjatol
tavol esO kisebb, hegyesebb (9. abra E, F). A csapragd belso hasi ivén hdrom fog van, az egyik
az alaphoz kozel esik és hasonloan robusztus, mint a kiilsé hasi iven 1év6 elsé fog, a masik kettd
a csip6karom alapjatol tavolabb helyezkedik, ezek hasonléan kisebbek €és hegyesek, mint a
kiils6 hasi iven talalhat6. Utotest alapszine sziirke, hati oldalan kzépen egy arnyalattal s6tétebb
s4v huzodik végig. Ezt a sdvot az utotest eliilsé egyharmadatdl mindkét oldalon amorf,
sOtétsziirke minta koveti a fondszemolcsokig. 1. 1ab sotétbarna, combja a legvastagabb,
masodizvégen 4 par tiiske. Az elsd kettd par eredéséig a masodizvég vajsarga, utdna ismét
sotétbarna. Elsd két par tiiske kdzelebb esik a térd-masodizvég iziilethez, az utolso kettd par a
masodizvég-izvég iziilethez. A III. 14b combja hosszabb a II. 14b combjanal, a labak szine
megegyezik. A IV. 1db a legvékonyabb, citrom-, vajsarga, combja és masodizvége a
leghosszabb.

Tapogatolabak labszara a genuszra jellemzden hosszu (9. dbra D). RTA elsé kétharmada vastag,
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9. abra Canama tamasi him (A-C), tapogatélab (D), csaprago (E, F), képek: Dr. Sziits Tamas és Takacs-
Végo Hunor
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utols6 harmada keskeny, késszertli, ami a pikkely felé horog alakban kanyarodik. Oldalnézetbdl
a pikkely hossztengelyével parhuzamosan halad, vékonyabb része az algyijtovel egy sikban
eldre hajlik. A himtag a pikkely hossztengelyére merdleges sikban a pikkely bal oldalan ered és
kétszer, dugdhuzd alakban csavarodott. Pikkely szOrozottsége koveti a himtagot, masodik

csavar kozt talalhatok szérok. Prolaterdlis gytijtdi lebennyel rendelkezik.

Bathippus Thorell, 1892

10. abra

Tipusfaj — Bathippus macrognathus, Thorell (1881)

Diagnézis — Himtag dugo6htzoszerlien Oramutatd jarasaval ellentétesen csavart, bulbus
proximalis gyiijt6i lebeny nélkiili.

Leiras — Kozepes méretti ugropokok. Him egyedek jellegzetes, eldtestiik hosszat 2-3-szor
meghalad6 csapragokkal rendelkeznek, melynek eliilsd oldalan a csapragd alapi részén 2
kiilonalloé fog helyezkedik el. Elsé labak labszaran 3, masodizvégén 4 par serte lathato.
Tapogatolabak combja tobbé-kevésbé gorbiilt, megnyult. Bulbus proximalis gylijtdi lebeny
nélkiili, himtag tobbszordsen csavart, oramutatd jarasaval ellentétesen. RTA lehet rovid vagy
megnyult, dltaldban ujjszerti. Nostények csapragdinak retromargindlis szegélyén 1 nem elagazo
fog helyezkedik el. Petelmez tipikus bemeneti nyilassal és kozépso valasztfallal [24].

Elterjedés — Délkelet-Azsia, Papua Uj-Guinea, Ausztralia

Bathippus mystace Mayer et Sziits sp. n.

10.4bra

Megvizsgalt anyag — Holotipus: him, Indonézia, Batanta, Warai foly6 volgye (D 00°50°25-
597, K 130°35°00-18”), 2019.02.23., leg.: Kovacs T., Horvath R., Juhasz P.

Etimologia— Nevét a rovid, tdmzsi csapragoi utan kapta, amik szembdl bajuszszeriien allnak.
Diagnézis — Himtag 2,5-szer csavart, a pikkely hossztengelyére parhuzamos (10. abra C, D).
Csapragok rovidek, a testhez képest derékszdgben allnak (10. abra E, F). Csipdkarmot egy
kisebb és egy nagyobb fog fogja kozre.

Leiras — Kozepes méretii ugropok (10. dbra A, B). Az eldtest a torrés utan meredeken lejt.
Szine sotétbarna, kivétel a hatulsd kozép- ¢és hatulsod oldalszemek kozott, ahol vilagosabb
arnyalat lathatd. Az eldtest oldalain a szemek alatti savban szintén vildgosabb barna szinii.
Utoteste fakdbarna, rajta sotétbarna minta. Csapragok hossza rovidebb a test hosszanal, a test
hossztengelyére merdlegesen allnak (10. abra E, F). A csipdkarom 2/3-anal hasi oldalon tompa

fog, amitdl a csipdkarom végéig kissé ivelt, ezen a szakaszon a csipOkarom ive recés. A
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10. abra Bathippus mystace him (A, B), tapogatélab (C, D),
csaprag6 (E, F), képek: Dr. Sziits Tamas és Takacs-Vagd Hunor
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csipdkarmot behajlitottan az alapizen hatulrol egy vékony, hegyes és elolrdl egy tomzsi, tompa
fog veszi kozre. Utdbbin a csapragod hossztengelyére nézve még két kisebb fog helyezkedik.
Ezeken kiviil még 3 fog talalhatd a csapragon. Egyik a csipOkarom alapjahoz kozel, elol a hasi
oldalon tomzsi és tompa a masik a paturon lemezen, hegyesebb az elézénél, a harmadik a
csaprago hati részén kicsi, hegyes. Elso 1abak vastagabbak, sotétebb szintiek a tobbinél. Szine
megegyezik a hatulsé kozép- és hatulsé oldalszemek kozott lathatoval. Masodik par 1ab
combjanak kozepén vajsarga sav, a lab tobbi része barna. Harmadik par 1ab a leghosszabb,
vajsarga sav hosszabb, mar a tompor-comb iztdl kezdddik, de nem ér végig a combon, a lab
tobbi része barna. Negyedik par 1ab a legrovidebb, legvékonyabb, szinte az egész 1ab vajsarga.
Tapogatolabak combja a genuszra jellemzden hajlitott (10. dbra C, D). RTA els6é harmadéanal
kis kanyart tesz, tompan végzddik. Himtag 6ramutat6 jarasaval ellentétesen haromszor csavart,
vékony, lapitott, a pikkely hossztengelyével parhuzamosan halad. Ejakulacios csatorna harmas
formaban kanyarodik, a retrolateralis ejakulacios csatorna a gyiijto szélességének feléig nyulik

be.

Molekularis eredmények

A 10 gyljtott példanybol 8 esetben sikeriilt DNS-t izolalni. Az 1. tédblazatban a PCR
eredményeit foglalom 0Ossze. Zenodorus cf. lepidus fajbol 6 egyedbdl (2 a bécsi
gylijteménybdl), amiket vizsgaltam csak 1-1-bdl vontunk ki DNS-t. A csillaggal jeldlt egyed
szekvencidja korabbi vizsgalatok eredménye.

1. tablazat: PCR eredmények

Col 16S-ND1 28S
Euryattus triok him  sikeres sikeres sikeres
E. triok n6stény sikeres sikeres sikertelen
Zenodorus cf. sikeres sikeres sikeres
lepidus him*
Z. cf. lepidus sikeres sikertelen sikertelen
nostény
Omoedus tiber him  sikeres sikertelen sikeres
O. tiber néstény sikeres sikeres sikeres
Canama tamasi him sikeres sikeres sikeres
Bathippus mystace  sikertelen sikertelen sikertelen
him
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Filogenetikai eredmények

A DNS barkéd szakasz (COI 658 bazispar) alapjan késziilt torzsfa (11.4bra) a kombinalt (16S-
NDI1+28S+gap) filogenetikai torzsfatdl (12.4bra) nagyban eltérd topoldgidt mutat, és a
morfoldgiai vizsgalatokkal sem egyezik. Az egy genuszba tartozé fajokat szétvalasztja és az
egymastol tavol allokat kozeli rokonoknak abrazolja. Toébb politdmiat tartalmaz és az agak
megbizhatosagi értékei is alacsonyak. Az ivarok megfeleltetésére viszont megbizhato
eredményt biztosit és megerdsiti amorfologiai vizsgalatok eredményeit, miszerint az Euryattus
triok, Zenodorus cf. lepidus és Omoedus tiber ndstény és him egyedei egy fajba tartoznak
(bootstrap érték 100 mindegyik elagazdsndl). Ezzel ellentétben a kombinalt filogenetikai torzsfa
eredménye megegyezik a morfoldgiai vizsgalatok eredményeivel (12. bra). Bootstrap értékei
meglehetdsen alacsonyak (egyik eldgazasnal sem mutatnak 0,46 folotti értéket), viszont a

vizsgalt fajok a megfelel6 kladba sorolddnak.

Diszkusszio

A biodiverzitas feltarasa az eltiind ¢lohelyek €s ezzel jard fajok kihalasanak sebessége miatt
napjainkban fontosabb, mint korabban barmikor [3]. Uj-Guinea Foldiink egyik utolsé érintetlen
vadonjanak nyujt otthont, melynek ugropokfaundjarol, foként Indonézia oldalardl kevés az
informacionk [15]. Uj-Guineatél északnyugatra helyezkedik el Batanta szigete, ahol tobb eddig
ismeretlen fajt gyiijtottek és irtak le a Batanta projekt keretein beliil (157 0j tegzes, 6 1
szitakotd, 1 0j szarazfoldi csiga, 1 ) bogarfajt) [18], de ugropokfajok gyljtésére és leirdsara
eddig még nem keriilt sor. Szakdolgozatomban 10 gytijtott egyedet vizsgaltam, melyek koziil 6
egyed 4 0j fajba tartozik, 4 pedig egy eddig kevésbé ismert fajba, melyekre az alabbiakban
kiilon térek ki.

Az Euryattus triok példanyai szomatikus €s kopulativ bélyegek alapjan és az Euryattus genusz
tagjai (6. abra) és ezzel megegyezd eredményt mutat a kombinalt filogenetikai torzsfa (12.
abra). Him és néstény egyede a szinezet és DNS barkod alapjan is megfeleltehetdek egymésnak
(11. abra).

A leirasban is olvashatd Zenodorus-Omoedus klad genuszhatarainak pontos diagndzisanak
hianya megnehezitette ezen egyedek osztalyozasat. A kombinalt filogenetikai torzsfa, bar
alacsony bootstrap értékekkel, de jol szemlélteti, hogy ezek a genuszok nem monofiletikusak
(12. abra). Zenodorus cf. lepidus esetében tovabb nehezitette a hatarozast, hogy a faj holotipusa
[40] elveszett €s nincs informacionk arrdl, hogy a késébb gylijtétt him egyed mi alapjan lett

megfeleltetve andstény holotipushoz. Proszynski altal illusztralt egyedek (7. dbra E-1) gyQjtési
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helye kozel esik Batantahoz, viszont a holotipus Uj-Guinea délkeleti részérol szarmazik [41].
A morfologia alapjan kijelenthetem, hogy Batantan gy(ijtott egyedek Proszynski altal illusztralt
fajba tartoznak, de holotipussal konspecifikus him hijan ennél pontosabban nem hatarozhato. A
COI torzsfa kimutatta, hogy a vizsgalt him és ndstény egyedek egy fajba tartoznak (11. abra),
ezzel késobb gylijtott példanyok barkodolasat is lehetové téve.

Az Omoedus tiber morfologia (8. dbra) és kombinalt filogenetikai torzsfa alapjan (12. abra) is
az Omoedus-Zenodorus kladba tartozik. Szomatikus bélyegei alapjan nagy hasonlésagot mutat
az O. bunbi-val [36] (eliils6 szemek és csapragdk kozott lathatd fehér szorok, az elsé par 1ab
mérete, szine €s masodizvég hasi oldali tiiskéje), ami a két faj kozeli evolucios kapcsolatat
sejteti, de ezt molekuldris adat nem tdmasztja ala. Csapragdjan talalhatd fog miatt egyszeriien
megkiilonboztethetd a genusz tobbi fajatol. A gyiijtott ndstény nem kifejlett allapott, de a COI
torzsfa alapjan egy fajba tartozik a holotipussal.

A genusz leirdsban is olvashat6 tobbszori Bathippus és Canama genuszhatarok modositasai
miatt tobb ide tartozo fajnal nem egyértelmii a hovatartozas, illetve a régebben leirt fajokbol
nincs DNS szekvencia, ami szintén a besorolast neheziti. Viszont a DNS szekvenciaval
rendelkezd fajok monofiletikus csoportokat alkotnak (12. abra) [22]. Morfologiat tekintve a
Canama tamasi (9. abra) tobb bélyegében megegyezik a B. dilanians-al (Thorell 1881),
melybdl nincs szekvencia, ami alatamasztand a faj genusz szintli besorolasat. Kopulativ
bélyegek koziil a himtag eltérést mutat és a csapragd fogazottsaga sem egyezik, ami fontos
hataroz6 bélyeg lehet ezen fajoknal.

A Bathippus genusz him egyedeinek megnyult csédpragdja nagyon jellegzetes [24] és ha a
régebben leirt fajokhoz, ha nincs is szekvencia a csapragok fogazottsagara mar a régebbi
leirasok is részletesen kitérnek. Bathippus mystace rovid, elalld csapragokkal rendelkezik (10.
abra) és molekularis adatok hidnyaban csak morfologia és azon beliil is foként a tapogatd és
csaprago alapjan tudtam hatarozni.

Habar ezen fajok leirasainak koszonhetden tobbet tudunk Batanta ugrépdkfaundjarol, a sziget
fajair6l még mindig kevés informacionk van. A trépusi eséerdd és a domborzati viszonyok
ellenére a szigetre 6sszpontosit tobb kozeljovobeli gylijtéexpediciod [18], melyek céljai a tobb

gerinctelen taxon kozott az itteni ugropokok fajainak megismerése is.
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12. abra Kombinalt filogenetikai toérzsfa (16S+28S+gap)
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Osszefoglalas

A fajok jelenlegi kihalasi ratdja miatt fontosabb a biodiverzités feltarasa, mint valaha. Foldiink
egyik utols6 érintetlen vadonja Uj-Guinea, melynek indonéz oldalan fekvé Batanta szigetérdl
eddig nem volt informacionk egyetlen ugropokfajrol sem. Szakdolgozatomban 2019-ben és
2023-ban gytjtott 10 egyedet vizsgaltam az integrativ taxondmia modszereivel. Elsoként
morfologiailag azonositottam majd molekuldris adatok alapjan soroltam a példanyokat
genuszokba. Ehhez egy DNS barkodos (COI) és 2 lokuszos (16S és 28S) filogenetika
torzsfarekonstrukciot hajtottam végre.

A 10 egyed 5 kiilonb6zd genuszba és 5 kiilonbozd fajba tartozott, melyek koziil 4 0) fa
(Euryattus triok, Omoedus tiber, Canama tamasi, Bathippus mystace) 1 pedig egy eddig
kevésbé ismert faj (Zenodorus cf. lepidus). A Bathippus mystace kivételével mindegyik faj
egyedebdl sikeriilt DNS-t izolalni. A 16S és 28S gének alapjan késziilt kombinalt filogenetikai
torzsfa megerdsitette a genuszba tartozasokat és hasznalhaté a genusz szintli besorolésra. A
DNS barkod (COI) torzsfa az ivarok egymasnak megfeleltetésére elegenddnek bizonyult, de a
genuszba illesztéshez nem adott elég mély filogenetikai eredményt.

A késobbi kutatdsok soran Batantan gyiijtott egyedeket az atfogobb eredmény érdekében tobb

génre nézve is vizsgaljuk (példaul Actin-5C), ami segithet a kérdéses taxonok osztalyozasaban.
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